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   ١٨١٩آرتميا ليچ، ي در روابط تكاملي ميگوي آب شور ديدگاه فيلوژنتيك مقايسه ا

 ITS1ژن  ثانويهپوستان: بي پوششيان) با استفاده از ساختار  (سخت

 
  ٢چون سون و شي ٣، پو وانگ١،٢عليرضا عاصم

  و اكولوژي، دانشگاه اقيانوس گرمسيري هاينن، چين يكالج علوم زيست١
  پژوهشكده تكامل و تنوع زيستي دريايي، دانشگاه اقيانوس چين، چين٢

  انشگاه مينيستون، ايالات متحدهدانشكده اكولوژي، تكامل و رفتار، د٣

  
  چكيده

استفاده شده است.  ITS1ژن  ثانويهتوالي ساختار  و ه از الگويكر جنس آرتميا است دمطالعه حاضر اولين مطالعه در روابط فيلوژنتيك 

ي حاصل از تركيب يافته شد. در درخت فيلوژن Artemia tibetianaدر  ITS1ژن ثانويه ني داري در ساختار عتنوع درون گونه اي م

را نشان مي دهد و دو گونه دنياي جديد  ديدمانهاي جديدو هاي بكرزاو جمعيت Artemia urmiana، ثانويه توالي اوليه و ساختار 

)Artemia franciscana وArtemia persimilisالعات پيشين مشاهده ) در گروه پايه اي قرار مي گيرند كه اين نتيجه در مط

توسط مطالعات و آزمايشات پيشين  Artemia persimilisو  Artemia franciscanaفيلوژنتيكي نزديك بين  نشده است. رابطه

  و ساختار آلوزيم ها پشتيباني مي شود.از قبيل دورگه گيري (در محيط طبيعي و آزمايشگاهي) 

  
  آرتميا ؛ITS1ژن ؛ ثانويهساختار  ؛توالي اوليه؛ فيلوژنتيك: كليدي واژگان
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  در پلاسماي بيمارن مبتلا به كارسينوماي مجاري تهاجمي پستان miR-4270مطالعه بين 

  
  ١محمدعلي حسينپورفيضي و *فائزه اميني سپهر، اسماعيل بابائي

 گروه علوم زيستي، دانشكده علوم طبيعي، دانشگاه تبريز، تبريز، ايران                      

 

  چكيده

صاصي تومور در خون بيماران سرطاني مي تواند بيوماركرهاي با ارزشي را براي تشخيص و درمان هاي اخت microRNAآشكار سازي 

براي كارسينوماي تهاجمي مجاري پستان  miR-4270معرفي نمايد. هدف از مطالعه حاضر، تحقيق پتانسيل ماركري سطوح پلاسمائي 

كل از نمونه ها استخراج شده و بيان  RNAدر اين مطالعه استفاده شد. نمونه كنترل  ٢٨نمونه از بيماران سرطاني و  ٤٠بود. در مجموع، 

miR-4270  توسطReal-Time PCR  ارزيابي شد. همچنين، ارتباط بين بيانmiR-4270  و يافته هاي كلينيكوپاتولوژيكي مورد

هاي توموري نسبت به نمونه هاي كنترل به صورت معني داري در نمونه  miR-4270ارزيابي قرار گرفت. داده هاي ما نشان داد كه بيان 

پلاسما و اندازه تومور،  miR-4270علاوه براين، آناليز داده ها نشان داد كه بين سطح پايين  .(p-value=0.00)افرايش مي يابد 

توانائي  miR-4270بيانگر آن بود كه  ROCدرگيري گره هاي لنفاوري و سطوح بالاي بدخيمي ارتباط وجود دارد. سطح زير منحني 

در  miR-4270تمايز پلاسماهاي توموري را از نمونه هاي غير توموري ندارد. يافته هاي حاضر، اطلاعات اوليه را در مورد پروفيل بياني 

كارسينوماي در  miR-4270پلاسماي بيماران سرطان پستان نشان مي دهد. با اين حال، مطالعات بيشتري براي آشكارسازي نقش 

  ام شود.ايد انجمجرائي پستان ب

  
  Real-Time PCR ؛سرطان پستان ؛miR-4270 ؛سيال microRNA كليدي: واژگان
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در آرابيدوپسيس تاليانا منجر به تغيير رشد ريشه،  DREB1Aكنترل نشده بيان ژن  سطوح
  فعاليت آنزيم هاي آنتي اكسيدانت، و پاسخ به تنش شوري مي شود

  

  ٣، جين گيسلرلي١، احمد عبدل زاده*،١، محمدباقر باقريه نجار١،٢،٣عيسي كهن باغخيراتي
 يرانگروه زيست شناسي، دانشگاه گلستان، گرگان، ا ١

  گروه زيست شناسي، دانشگاه حكيم سبزواري، سبزوار، ايران٢
  دانشگاه ايلينويز جنوبي، ايلينويز، امريكا٣

  
 

  چكيده
هاي غير در پاسخ گياهان به تنش A)1(Dehydration Responsive Element Binding A 1DREBفاكتور رونويسي 

) به همراه لاين T-DNA(به روش ادغام  dreb1aيپي و مولكولي جهش يافته كند. در اين مطالعه ويژگي هاي فنوتزيستي نقش ايفا مي

شناسايي شد و بررسي تفرق اللي  -٢٥٣در جايگاه  T-DNA) مورد بررسي قرار گرفت. محل ورود DREB1A )OX28بيش بيان 

و  DREB1Aز عدم بيان ژن ني dreb1aدر گياهچه هاي   RT-PCRبود. آناليز  T0در ژنوم والد  T-DNAبيانگر ادغام تنها يك 

 %١١در مقايسه با گياهچه هاي وحشي در پاسخ به تنش شوري  dreb1aوجود جهش يافته خنثي را تاييد كرد. فنوتيپ گياهچه هاي 

هاي كاهش زنده ماني را نشان دادند اما در تيمار سرما تفاوتي بروز نكرد. در شرايط نرمال و در مقايسه با لاين  %٧٥كاهش جوانه زني و 

برخلاف  dreb1aديده شد به طوري كه گياهچه هاي  DREB1Aوحشي، ارتباط مستقيمي بين ميزان رشد ريشه و سطح بيان ژن 

درصدي را نشان دادند. جالب تر اينكه تغيير در طول ريشه همبستگي نزديكي با ميزان  ٢٩افزايش طول ريشه  OX28گياهچه هاي 

افزايش در مقايسه با لاين هاي  %٩٧با  OX28كاهش و در لاين  %٣١با  dreb1aدر لاين ) ROSتجمع راديكال هاي آزاد اكسيژن (

فعاليت بالاي آنزيم هاي انتي اكسيدانتي سوپراكسيد ديسموتاز، پروكسيداز، پلي فنل  dreb1aوحشي داشت. به علاوه، گياهچه هاي 

دادند در حالي كه فعاليت پروكسيداز ديواره اي تغييري نداشت. در اكسيداز و فعاليت پايين كاتالاز را در مقايسه با لاين وحشي نشان 

فعاليت بالاي پروكسيداز ديواره اي را در مقايسه با لاين وحشي بروز دادند. در مجموع يافته هاي اين  OX28مقابل، گياهچه هاي 

ش كه براي رشد و نمو بهينه گياه نه تنها براي پاسخ به تن DREB1Aمطالعه پيشنهاد مي كند كه سطوح كنترل شده بيان ژن 

  آرابيدوپسيس تاليانا ضروري است.

  فعاليت آنزيم هاي آنتي اكسيدانت ؛رشد ريشه ؛تنش شوري ؛DREB1A؛آرابيدوپسيس تاليانا واژگان كليدي:
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مناطق مهم  برگ چغندرقند در كشتقابلهاي اندوفيت تركيب باكتري  

 چغندركاري غرب كشور
 

 ميلاد آئيني١، غلام خداكرميان٢، حسين ميرزايي نجفقلي٣

 ١گروه گياهپزشكي، دانشكده كشاورزي، دانشگاه شهيد چمران اهواز، اهواز، ايران 

 ٢گروه گياهپزشكي، دانشكده كشاورزي، دانشگاه بوعلي سينا، همدان، ايران
 ٣گروه گياهپزشكي، دانشكده كشاورزي، دانشگاه لرستان، خرمآباد، ايران

 
  چكيده

منطقه مهم چغندركاري غرب كشور  ١٢كنند. از شود كه در داخل گياهان زندگي ميهايي گفته ميهاي اندوفيت به باكتريباكتري

اه شاداب و قوي گردآوري شد. پس از ضدعفوني سطحي، عصاره گياهان در محيط گي ٢٣هاي هوايي تعداد و اندام آمدهعملبهبازديد 

ي قرار گرفت. از موردبررسها يني سلولي آنپروتئهاي باكتريايي، الگوي كشت آگار مغذي كشت گرديد. براي انتخاب نماينده استرين

 ها تا حد شناسايي گونه بررسي شد.هاي فنوتيپي آنگيشناسي ويژهاي استاندارد باكتريهر الكتروتيپ يك نماينده انتخاب و با روش

 rD1و  fD1 با استفاده از آغازگرهاي PCRهاي هر يك از سه گروه با روش آزمون نماينده 16S rRNAهاي كد كننده نژهمچنين 

هاي و مقايسه شدند. الكتروتيپ افزار بلاست آناليزبا نرم NCBIهاي موجود در سايت يابي، با بانك داده يتوالپس از  سازي و فراوان

 و Acinetobacter calcoaceticus، Pseudomonas aeruginosaهاي عنوان گونهپروتئيني با وقوع بالا به

Stenotrophomonas maltophilia هايجنس عنوانبهتري داشته و به ترتيب يينپاها وقوع شناسايي شدند.  ساير الكتروتيپ 

Streptomyces sp،sp Acetobacter و Agrobacterium sp   هاي يباكترشناسايي شدند. اين اولين گزارش ازA. 

calcoaceticus  ،P. aeruginosa  وS. maltophilia   قند است.اندوفيت برگ چغندر عنوانبه  

  

  ؛ الكتروتايپ؛ الكتروفورزSDS-PAGEچغندر قند؛ : كليدي واژگان
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در سفره ماهي دم پري   .Acanthobothrium chabahariense n. spمعرفي گونه جديد

Pastinachus cf. sephen درياي عمان، ايران  
 

 لقمان ملكي
  ٣، عليرضا راستگو٢، معصومه ملك* ١

  گروه علوم زيستي، دانشكده علوم پايه، دانشگاه كردستان، سنندج، ايران ١
  زنده، دانشكده زيست شناسي، پرديس علوم، دانشگاه تهران، تهران، ايرانمركز عالي فيلوژني موجودات  ٢

  باشگاه پژوهشگران جوان و نخبگان، دانشگاه آزاد واحد بندرعباس، بندعباس، ايران ٣

 
  چكيده

 Pastinachus cf. sephen ي مارپيچي سفره ماهي  از روده Acanthobothrium Blanchard, 1848يك گونه از جنس 

(Forsskal, 1775) شود. صفات ريختي و ريزساختارهاي سطح بدن با استفاده از سواحل ايراني درياي عمان توصيف مي

ي گونه ٤٨همراه با  .Acanthobothrium chabahariensis n. spميكروسكوپ نوري و الكتروني مورد بررسي قرار گرفت. 

، ٥٠ميلي متر، تعداد بند كمتر از  ١٥ن جنس است كه داراي طول كل كمتر از هاي ايديگر متعلق به گروه يك از سيستم دسته بندي گونه

هاي توصيف باشند. مقايسه گونه جديد با گونه هاي اقيانوس هند غربي و گونهعدد و تخمدان با بازوهاي متقارن مي ٨٠بيضه كمتر از 

هاي اين منطقه متمايز است: طول كل، ير از ديگر گونهانجام شد. گونه جديد با توجه به صفات ريختي ز Pastinachusشده از جنس 

يك گونه كمپلكس بوده كه وضعيت  Pastinachus sephenهاي تخمداني. ها و طول لوبتعداد بندها، طول قلاب، تعداد بيضه

ي چند نمونه از باشد. مطالعه مولكولي روتاكسونومي آن مشخص نيست و هويت اين گونه خليج فارس و درياي عمان هنوز مبهم مي

 P. cf. sephenكاملاً منطبق نيستند و از اين رو تحت نام  P. sephenها با اين نمونه DNAدرياي عمان نشان داد كه توالي هاي 

و تعداد  ١١را به  Pastinachusاز جنس  Acanthobothriumمعرفي شدند. معرفي اين گونه تعداد كل گونه هاي توصيف شده 

هاي اين جنس كه از رساند. بعلاوه، كليد شناسايي گونهاز خليج فارس و درياي عمان را به هفت مي Acanthobothriumگونه هاي 

  توصيف شده اند، ارائه شد.  Pastinachusهاي گونه

  
  ؛ گونه جديد؛ صفات ريخت شناسيPastinachus cf. sephen؛ درياي عمان؛ Acanthobothrium واژگان كليدي:
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هاي ژني كنترل هاي ريزماهواره پيوسته با مكانارزيابي فراواني آللي و چندشكلي نشانگر
 كننده كيفيت فيزيكي دانه در برنج

  

  ١، سيد جواد سجادي٢اكبر عبادي، علي١، ليلا آهنگر١، حسين صبوري١سيما شيرمحمدلي

 دانشگاه گنبد كاووس  ،، گروه توليدات گياهي، دانشكده كشاورزي و منابع طبيعيدانشكده كشاورزي و منابع طبيعي ١
  موسسه تحقيقات برنج ايران ٢

  

  چكيده

 هاي ژنوميمكان شناسايي و ژنتيكي رفتار از دقيق اطلاع رواين از و دارد بستگي آن مختلف صفات به رقم يك اقتصادي ارزش

 تكثير برنج، يپژنوت ٨٥در  ژنتيكي تنوع ارزيابي منظوربه .كند كمك ارقام اصلاح در نژادگربه به تواندمي صفات اين كنترل در دخيل

 اصلاح و كه در آزمايشگاه ژنتيك  ISSRو نُه نشانگر  IRAP، يك نشانگر iPBSشش نشانگر  از استفاده با برنج ژني هايمكان

گرفت. صفات مورد بررسي شامل مساحت دانه، طول دانه، عرض دانه، خروج از مركز،  قرار كشاورزي مورد بررسي يدانشكده نباتات

هاي بودند. آلل شكل چند باند ٨٠ شد، تكثير كل ارقام در كه آللي ١٣٥ تعداد برنج قهوه اي و دانه سفيد بود. از قطر و محيط دانه

آلل براي هر جايگاه مشاهده شد. نشانگرهاي  ٣٣/٥طور متوسط آلل متغير بود و به ٨تا  ٣شده توسط هر نشانگر بين چندشكلي شناسايي

iPBS1854  وiPBS2242  ترين تعداد باند و نشانگرهاي بيشباند  ١١باiPBS2240  وiSSR55 ترين تعداد باند را با پنج باند كم

طور متوسط ) متغير بود و بهiPBS2240( ٢٤١/٠) تا iPBS2241( ٠٧٨/٠به خود اختصاص داد. محتواي اطلاعات چندشكلي بين 

عات چندشكلي، تنوع ني، تنوع شانون و تعداد آلل مؤثر در اين با دارا بودن مقادير بالاي محتواي اطلا iPBS2240بود. نشانگر  ١٩٥/٠

منظور تجزيه ارتباط براساس تجزيه رگرسيون بين صفات فنوتيپي و عنوان بهترين نشانگر جهت بررسي تنوع ژني شناسايي شد. بهمطالعه به

تعداد در شرايط نرمال يك آلل با صفت  نشانگر براي صفات مورفولوژيكي شناسايي شدند كه از اين ٥٤نشانگرهاي مورد بررسي، 

مساحت برنج قهوه اي، طول برنج قهوه اي، عرض برنج قهوه اي، خروج از مركز برنج قهوه اي، قطر برنج قهوه اي، محيط برنج قهوه اي، 

ز دانه سفيد، دو آلل با قطر دو آلل با مساحت دانه سفيد، سه آلل با طول دانه سفيد، چهار آلل با عرض دانه سفيد، دو آلل با خروج از مرك

دانه سفيد و چهار آلل با محيط دانه سفيد مرتبط بود و همچنين در شرايط تنش خشكي يك آلل با مساحت برنج قهوه اي، طول برنج 

ه قهوه اي، عرض برنج قهوه اي، هشت آلل با خروج از مركز برنج قهوه اي و يك آلل با محيط برنج قهوه اي، دو آلل با مساحت دان

سفيد، چهار آلل با طول دانه سفيد، چهار آلل با عرض دانه سفيد، هشت آلل با خروج از مركز دانه سفيد و يك آلل با قطر دانه سفيد 

، ISSR1-2 ،iPBS2241-2 ،ISSR16-4 ،ISSR55-1 ،ISSR57-1هاي هاي شناسايي شده آللمرتبط بودند. از بين آلل

iPBS2242-2  وiPBS2240-1 هايآللوجود ك با چندين صفت  در هر دو شرايط نرمال و تنش مرتبط بودند كه به طور مشتر 

  باشد.مي يوتروپيپل ايصفات و  نيكنترل كننده ا يكروموزوم يهامكان يوستگيپ ليدلصفات احتمالا به يمشترك برا
  

  برنج ؛محتواي اطلاعات چند شكلي ؛تنوع ژنتيكيآناليز پيوستگي،  واژگان كليدي:
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 غربالگري ژرم پلاسم بادام زميني براي تحمل به شوري 

  

  ٢و لاكسمي ناراسو ١، هاري د. اوپادهايا١، شيام نارايان نيگما١، وينسنت وادز١،٢ستاواناميتا سريوا
  وستان، تلانگانا، هند٥٠٢٣٢٤موسسه تحقيقاتي بين المللي زراعت گياهان گرمسيري نيمه خشك، پاتانچرو ١

  وستان، تلانگانا، هند٥٠٠٠٨٥دانشگاه فني جواهر لعل نهرو، حيدرآباد، ٢
  

  چكيده

هاي شور، موضوع نگران كننده در توليد مواد غذايي اساسي است. گياهان زراعي با تحمل شوري بالا براي كشت در زمينشوري يك 

هاي شورقابليت كشت بادام زميني را دارند، ، تقاضا براي بادام ها زمينبسيار مورد نياز هستند. در كشورهايي نظير هندوستان كه در آن

هاي با تحمل شوري بالا جهت توليد محصولات غذايي است. طي سه موضوع اين مطالعه، شناسايي ژنوتيپزميني در حال افزايش است. 

ها در شرايط شوري و غير شوري گري شدند. زيست توده ساقه و بازدهي دانهژرم پلاسم براي تحمل به شوري، غربال ٢٧٥فصل، حدود 

اقه  تنوع ژنتيكي پاييني را نشان داد و به عنوان يك شاخص انتخابي در مورد ارزيابي قرار گرفت. در شرايط شوري، زيست توده س

 12.5-10ها در شرايط شوري (كه يك بازه شش برابري از تنوع در بازدهي غلافآزمايشات بعدي مورد توجه قرار نگرفت. در حالي

NaCl 1-dsmد. با آنكه تنوع ژنوتيپي قابل توجهي از ) مشاهده شد. وزن غلاف در شرايط شوري و كنترل، همبستگي ضعيفي نشان دا

بذر در -بذر و تعداد ساقه-قابل توجه بود. بر اساس بازدهي ساقه G×Eها در شرايط شوري مشاهده شد، ولي اثر متقابل بازدهي غلاف

ها، يان اين ژنوتيپژنوتيپ حساس يافتيم. از م ١٧ژنوتيپ مقاوم و  ١٤هاي مورد مطالعه، ما يك مجموعه شامل شرايط شوري و در فصل

ICGV 87187  وICGS 76  مقاومترين وICG 6993  وICG 4746 ٢٠٠٧و  ٢٠٠٦هاي به ترتيب هاي سالحساس ترين سويه -

ها مورد استفاده قرار گيرند. فرض ما هاي بعدي توليد مانند نقشه برداري جمعيتتوانند در برنامههاي پيشنهادي ميبودند. سويه ٢٠٠٦

كند با اين وجود مجموعه ژرم هاي بهتر، كمكي نميهاي مقاوم به نمك از مناطق انتخابي شور براي انتخاب سويهسويه براي شناسايي

  هاي مقاوم به شوري را ارائه داد. بيشترين ورودي mini-coreهاي پلاسم

  

  G×E ، مقاومت به شوري؛ وزن غلاف؛ اثر متقابلMini-coreبادام زميني؛ مجموعه واژگان كليدي: 
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