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 های والدلوبیا چشم بلبلی و لاین  F2 در هیبریدهای نسل  یم تنوع ژنتیکی صفات ک

 آبیولا تویین آجای

 آکوکو، نیجریه-، آکونگبا001ندوق پستی فناوری، دانشگاه آدکونله آجاسین، صت اصلاح نباتات، گروه علوم گیاهی و زیس

 

 چکیده

محدودیت  دلیل  به  تولیدکننده،  کشورهای  در  بلبلی  چشم  لوبیا  دانه  است.    یهاعملکرد  انتظار  حد  از  کمتر  تولید،  متنوع 

های محیطی در  رسد که گسترش پایه ژنتیکی این گیاه برای بهبود پایدار عملکرد و افزایش تحمل به تنش، به نظر میبنابراین

تغیی باشرایط  ضروری  جهانی،  اقلیمی  تفاوترات  ارزیابی  شامل  حاضر  مطالعه  اهداف  اساس،  این  بر  و شد.  ژنتیکی  های 

بلبلی F2 گی صفات در نسلتسبهم لوبیا چشم  آن  هیبریدهای  این  و والدین  بارانی  ها است.  مطالعه در مزرعه و در فصل 

رفتند. هیبریدها و والدین در تمام  های آماری مختلف مورد بررسی قرار گ آمده با استفاده از تحلیلدست های بهانجام شد. داده

دان از جمله عملکرد  بالای  های معنیتفاوت  ،هصفات مورد مطالعه،  تنوع  دادند.  والدین و  داری نشان  بین  مشاهده شده در 

زنی در بازه  د جوانههای بعدی است. درصهای مطلوب در نسلدهنده شانس بالاتر برای تولید ترکیب های بعدی، نشاننسل

های الدین تعداد شاخهت. وشادقرار   IT98K-555-1 برای  ٪73/ 68و   IT98K-555-1 × IT98K-205-8 برای تلاقی  53٪/ 04

( بیشتری  ژنوتیپ 4/ 80و    4/ 72اصلی  داشتند.   ) IT98K-555-1   بوته هر  در  دانه  عملکرد  جمله  از  صفات،  اغلب  نظر  از 

این حال،    288/ 64) با  بود.  برتر  گلدا   IT98K-205-8گرم(،  در روز  ولین  را  که  45هی  در حالی   IT98K-555-1 داشت، 

وز تا اولین گلدهی، تعداد غلاف در بوته و  زنی، تعداد رد جوانهنشان داد. صفاتی مانند درص   56آخرین گلدهی را در روز  

میانگین   درصد  به  بالا  ژنتیکی  پیشرفت   و(  ٪60پذیری بالای عمومی و خاص )بیش از  راثت عملکرد دانه در بوته که دارای و

از    نظیر   صفاتی  همچنین،.  دارند  بهبود  قابلیت   و  دهبو   ژنتیکی  کنترل  تحت   صفات  این  که  دادند  نشان  بودند،(  ٪20)بیش 

با   (r≥0.99)  قوی   مثبت   ژنتیکی  همبستگی  که  بوته  در  دانه  تعداد  و   بوته  در  غلاف  تعداد  غلاف،  در  دانه  تعداد  بوته،  تفاعرا

بلبلی در نظر  شم  های اصلاحی لوبیا چهای کلیدی انتخاب در برنامهعنوان شاخصتوانند بهمیعملکرد دانه در بوته داشتند،  

و بعد از آن لازم است تا ارتباط بین عملکرد بالا، رنگ پوشش   F3 هایبیشتر روی نسلگرفته شوند. با این حال، مطالعات  

 د. و دانه و تحمل به خشکی در هیبریدهای لوبیا چشم بلبلی بهتر بررسی ش
 

 برگشتی  یهاتلاقی ی؛ پذیروراثت ؛ همبستگی ژنوتیپی؛  ضریب تغییرات واژگان کلیدی:
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لید کننده آنزیم فیتاز از خاک مزارعزیابی مولکولی باکتری تواج و اراستخر  

یونجه و شبدر اصفهان    
 *3دیانپرستو مجی ،2، کامران قائدی*1، مهیار گرامی1زهرا هاشم مطوری

 موسسه آموزش عالی سنا، ساری، ایران گروه زیست شناسی، * 1
 گروه زیست شناسی، دانشگاه اصفهان، اصفهان، ایران 2

طبیعی مازندران، سازمان تحقیقات، ز تحقیقات و آموزش کشاورزی و منابع و باغی، مرک  علوم زراعی تبخش تحقیقا* 3

 آموزش و ترویج کشاورزی، ساری، ایران
 

  چکیده
ذخیرهفر دم  هگزا  )میواینوزیتول  فیتات  و شبدر،  یونجه  لگوم همچون  گیاهان  در  فسفر  میای  فسفات(  نظر ی  از  که  باشد 

فیتیک    اسید  عدم وجود آنزیم فیتاز در روده، امکان تجزیهدر حیوانات به دلیل    ار زیادی دارد.اهمیت بسی   انسان و دام  تغذیه

ای فلزی مختلف نظیر کلسیم،  های برای یونان یک عامل کلاته کننده ضد تغذیهنو وجود ندارد. از این رو، اسید فیتیک به ع

که   کرده  آهن، روی و غیره عمل  کیفسمنیزیم،  کاهش  آنجات غذایی مییبب  از  فیتاز یک شود.  مهم در صنعت   یکه  آنزیم 

باشد.  های فیتات میزیه مولکولجهت تج  های باکتری تولید کننده آنزیم فیتازست، هدف این مطالعه استخراج سلولغذایی ا

اقع  ونجه وشبدر ویک از مزارع  انمونه خ  8مطالعه حاضر در آزمایشگاه موسسه آموزش عالی سنا اجرا شد. در این مطالعه،  

های کشت مختلف استخراج  ی و چندین ایزوله باکتری در محیطآورمورچه خورت( جمعان )مناطق خمینی شهر و  در اصفه

به فیتات کشت داده شده    روی محیط کشت اختصاصی مجهزهای استخراج شده  عیین فعالیت فیتاز، باکتریشدند. به منظور ت

دند. شناسایی ش  16srRNAیابی  و توالی  های بیوشیمیاییکی، تست ده از صفات مورفولوژیا فتس مثبت با ا  زاهای فیتو باکتری

بر  متر قطر هاله داشتند.  میلی  21و    17به ترتیب    D1و    B1وله  های کمی نشان داد که دو ایزاطلاعات بدست آمده از ویژگی

صاف، رنگدانه  ی،  ف کلناطرا   هیدر حاش   یختگیآو،  اندازه بزرگ  ادارای کلونی ب   B1های مورفولوژیکی، باکتری  اساس ویژگی

صاف، رنگدانه کرم رنگ  موجدار،    هیحاش  یکوچک، دارا  ی، اندازه کلنD1  یکه، نمونه باکتر  یدر حالبود.    و گِرَم مثبت   دیسف

بود مثبت  گِرَم  اسو  بر  کلونی.  بیوشیمیایی،  تشخیصی  تست  فیتااس  تست  از  استفاده  با  باکتری  ی  رکتبا   عنوانبه    زهای 

دا تشخیص  توالیش  دهباسیلوس  آنالیز  به علاوه،  به    16srRNAیابی  دند.  متعلق  باکتری  یک سویه  که  داد   Bacillusنشان 

paralicheniformis (95%)  و دیگری متعلق بهBacillus endophyticus (95% )ًشود.  یدر خاک یافت م بود که معمولا 
 

 فیتاز   ؛ژن ؛سلو باسی ؛کفیتی داسی ؛16srRNA :ید یواژگان کل
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 های هاپلوئید مضاعف  فیزیولوژیک لاین-بررسی صفات مورفولوژیک و آگرو

 ( Camelina sativaا )کاملین

 4دوگان و هولیا 2و1، لیلا زارعی2و1رجدیزب ا، علیرض3، عباس رضایی زاد2و1*، دانیال کهریزی1فرشاد فلاح
 ران یکرمانشاه ا ،یدانشگاه راز ،یعیبابع طن و م یکشاورز یدانشکده علوم و مهندس ،یاهی گ  کی و ژنت دیتول یگروه مهندس 1

 ران یانشاه کرما ،یدانشگاه رازپژوهشکده گیاهان دانه روغنی،   2

 قات،یاستان کرمانشاه، سازمان تحق یعیو منابع طب یزش کشاورز و آمو  قاتیمرکز تحق  ،یو باغ یزراع قاتیبخش تحق 3

 ران یکرمانشاه ا ،یکشاورز  جیآموزش و ترو
 یوزگات بوزوک، یوزگات، ترکیه  نشگاهدا ،ذرگروه علوم ب 4

  چکیده
( کاملینا  دانه  (  Camelina sativaگیاه  گیاه  بوئیان می  یی دارو  -غنیرو یک  دلیل  از خانواده شب  به  باستانی  گیاه  این  باشد. 

ته  ر گرف اه قردیرباز مورد استفاداز    ،سازگاری مناسب با مناطق وسیعی از جهان و ترکیبات و خواص منحصر به فرد روغن

وخت جت مورد استفاده  ی و س های زیستای و بهداشتی در تولید سوخت روغن دانه این گیاه علاوه بر مصارف تغذیهاست.  

فیزیولوژیک گیاه کاملینا پرداخته  -مورفولوژیک و آگرو  خصوصیاتدر مطالعه حاضر به بررسی تنوع و ارتباط    گیرد.قرار می

از    شد و استفاده  ارزیابی قرار گرفت گیاه  این    ،فیزیولوژیک-آگروو  مورفولوژیک    اتفصلی  تحلیل عام با  این  مورد  . برای 

پلوئید مضاعف کاملینا در قالب طرح بلوک کامل تصادفی با سه تکرار در مزرعه تحقیقاتی دانشگاه رازی  ین هالا 136منظور، 

اکتور اصلی شناسایی  ش واریماکس دو فز چرخااده  روش تحلیل عاملی و با استفنتایج  بر اساس  مورد ارزیابی قرار گرفتند.  

به ترتیب  وجیه میدرصد از تنوع کل را ت   74/ 97و عامل مجموعا  شد. این د این دو عامل    3/ 72و    9/ 76کند. مقادیر ویژه 

  لکرد د. فاکتور اول که عمکردندرصد از تنوع کل را توجیه    20/ 98و    53/ 99باشد. عامل اول و دوم معرفی شده به ترتیب  می

وته، تعداد  لی در بشاخه اصعداد غلاف در بوته، تعداد غلاف در  شامل صفات عملکرد دانه، ت   و  ذاری شدژیک نام گ بیولو 

غلاف در شاخه فرعی در بوته، عملکرد بیولوژیک در پنج بوته، ارتفاع بوته با ریشه، وزن شاخساره، وزن ریشه، وزن پوشال  

جا شاخه  طول  جانبی،  شاخه  تعداد  اصلی  طول    ونبی  غلاف،  فاکتور  بو شاخه  ند.  دانه  که خصوصیات  شد دوم   امگذاری 

انتخاب و    شد.شامل میرا  محیط دانه، وزن هزار دانه و تعداد دانه در غلاف  حت دانه،  صفات طول دانه، محیط دانه، مسا

از صفات   کدام  هر  در  اصلاح  میموجود  تاثیر  دسته  آن  کل صفات  بر  دسته  ا یک  بنابراین  منظو صفت    بنتخاگذارد.  ر  به 

دقت فاکتورهای تحلیل  صفات بیشتر  وارد کردن    و  اط صفات دسته صورت گرفته شودتوجه به ارتب  ید بااصلاح کاملینا با

 د.دهعاملی را افزایش می
 

 عملکرد دانه. ؛کاملینا ؛دابل هاپلوئید ؛تحلیل عاملی ؛کاسهیبراس :ید یواژگان کل
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ی  های کپورماهیان دندان دار ایران ه و اسکلت دمی در گونهن مهری ستواستخوان شناس

(Teleostei: Cyprinodontiformes, Aphaniidae  ) 
 2غلامیینب و ز 1پریسا داودی

 ن، دانشگاه مازندران، بابلسر، ایرا ی، دانشکده علومگروه علوم جانور1
 ، مونیخ، آلماندویگ ماگزیمیلیان مونیخزمین، دانشگاه لو  وشناسی، دانشکده علوم محیطی  دیرین -بخش زمین2

 

  چکیده
از   سه گونهو    Aphaniusجنس  گونه    10نمونه از    245اسکلت دمی در  و  ستون مهره  ای  در این مطالعه، بررسی مقایسه

انجام ش  Aphaniopsجنس ایکس  اشعه  تصاویر  اساس  ایبر  گونه  بین  تنوعات  قر  د و  بررسی  مورد  ر گرفت.  ااین صفات 

نسبت   Aphaniopsگونه های جنس    صاف ستون مهره ها در  "شکل صاف و تقریبا ها نشان داد  ای ستون مهرهشاخص انحن

یت  حمااصلی    باله دمی وشعاع های  اصلی  ی دمی، شعاع هایاههای شکمی و مهرهتعداد مهره  غالب تر است.  Aphaniusبه  

هایی  است. گونه  Aphanius  جنس  هایگونهمتر ازطور معنی داری ک ه  ب  Aphaniops  جنس  صفحه هایپورال در  شونده توسط

ین  ای ا نه هو سبت به بقیه گ ن  ،ندمی بر  به سر   بیشترارتفاعات    و یا   تربالا  که در عرض های جغرافیایی   Aphaniusاز جنس  

  بر عوامل محیطی  یر  ثتا  بیان کننده  این موضوع   های بیشتری دارند کههتعداد مهر  Aphaniopsجنس و نیز گونه های جنس  

در     PU 2-4در مهره هایخارهای عصبی و خارهای خونی    پهنایو    (PU)  پری یورال. تعداد مهره های  باشدین صفات میا

در  مشاهده شده  زر  تنوعات با  A. arakensisگونه  دراست.    Aphaniusتر از  به طور معنی داری بیش  Aphaniopsگونه های  

  Aphaniops  ،17در زمینه تنوعات این گونه تاکید می نماید. در جنس    رتعمیقعات  یت مطالم بر اه  ،های مناطق مختلفهنمون

های  گونهدر  . در مقایسه  کل هستندسینوسی شاپورال  تخوان  دارای اسآنها    %83% نمونه ها دارای  استخوان اپورال مستقیم و  

Aphanius    ،91%    هستند. این میزان تنوع    ی شکل سینوساپورال  یم و  قاستخوان اپورال مست  به ترتیب دارای   ها نمونه    %7و

  سین آپومرفی   فاتین رو، صگزارش می شود. از ا  ایرانیکپور ماهیان دندان دار    درون گونه ای برای اولین بار در گونه های 

 . ت س ابیشتر نمونه های بررسی  نیازمند ،یاپورال سینوسبر اساس شکل  Aphaniopsقبلی جنس در مطالعات  اد شدهپیشنه
 

 تصویر اشعه ایکس ؛تنوعات بین گونه ای  ؛Aphaniops ،Aphanius :ید یواژگان کل
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و   HT115 (DE3) ه یسو  E. coli ی( ساخته شده توسط باکترdsRNA)  یدورشته ا RNAکاربرد 

 معکوس در حشرات کیژنتدر مطالعات    L4440وکتور 

 ی روح الله عباس

 گیاهی و جانوری، دانشکده علوم و فناوری زیستی، دانشگاه اصفهان، اصفهان، ایران  شناسی گروه زیست 

  چکیده
ا  RNAژن توسط    انیب  میتنظ  یبرا  یوللس  ندیفرآ  کی  RNAتداخل   اdsRNA)  یدو رشته   ن ی( است. در دو دهه گذشته، 

معکوس استفاده    کیطالعات ژنتکرد ژن در ممطالعه عمل  یژن برا  انیموقت ب  سرکوب  یبرا   یبزاربه عنوان ا  یسلول  ندیفرآ

ژن مربوطه استفاده شد.   بیانسرکوب    یو برا  همختلف ساخته شد  یهابه روش    یدو رشته ا  RNAراستا،    نیشده است. در ا

  dsRNA  دیمربوط به تول  یها  نه یه هزروشن شده است، اگرچآفت  حشرات    ت یریمد  یبرا  ک یتکن  لی در دهه گذشته، پتانس

  ی هاشیآزما  یبرا  dsRNAساخت    ، یشگاهیآزما  اسیدر مق  ی. حتست ی معقول و مقرون به صرفه ن  یده اتفااس  نیچن   یبرا

RNAi    دی تول  یهات یک با استفاده از  dsRNA  محققان بر    ن،ینابرا . بست یمقرون به صرفه ن  هاشگاهیاکثر محققان و آزما  یبرا

  ک یاز  RNAi یهاشیه اند. روش مرسوم انجام آزما متمرکز شد  dsRNA دیمقرون به صرفه تر کردن تول ی برا  ییراه ها یرو

روش    نی. اکندیاستفاده م  dsRNAساخت    یبرا  HT115 (DE3)به نام    E. coliاز    زبانیم  ه یسو  کیو    pL4440ناقل به نام  

 Caenorhabditis  از ژن ها در  یاریبس   سرکوب  یبرا  ت ی شود با موفق  یم  دهی( نامbmRNAi)  ی با واسطه باکتر  RNAiکه  

elegans  با ا  د ده است به چنکردر حشرات استفاده    کیتکن   نیکه تاکنون از ا  یحال، تعداد مطالعات  نی استفاده شده است. 

اصل ا  Hymenopteraو    Coleoptera  ،Lepidoptera  ،Diptera  یعنیحشرات،    یراسته  در  است.  شده    ،یبررس  نیمحدود 

تفص  bmRNAi  کینتک گرفته    لیبه  قرار  مطالعات  مورد بحث  آمیز  موفقیو  ا  انجام شده ت  از  استفاده    ی معرف   کیتکن  نیبا 

 د.شونیم
 

تداخل    ؛ژن  انیسرکوب ب ؛  آفت   حشرات  ت یریمد  ؛رشته ایدو  RNA؛  (bmRNAi)  یبا واسطه باکتر   RNAi  :ید یاژگان کلو
RNA 

 

Please cite this paper as: Abbasi R. 2023. Application of double-stranded RNA (dsRNA) produced by E. coli HT115 (DE3) and 
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    تراریخت  یکلزا T2نسل   در  شبر ساختگیبیان شده توسط پی  کیتیناز کایمری اثر   بررسی

   عصمت جورابچی، محمدرضا زمانی، مصطفی مطلبی، مهدی مرادیار

   گیاهی ناوریزیست ففناوری، گروه  ست یو ز کیژنت  یمهندس یشگاه ملتهران، پژوه

 

 چکیده
که    اثر کیتیناز کایمری  ده دارند.هقارچ های بیماری زا بر ع  ابر بر  در  انگیاه   تم دفاعینقش مهمی در سیس  آنزیم های کیتیناز

ای تراریخت مورد بررسی قرار  کلز  T0  پیش تر در نسل  می باشد  (ChBD)  دارای ناحیه اتصال به کیتین  42کیتیناز  در واقع  

)کیتیناز کایمری(  از تراژن  حاوی یک نسخه  (pGFC26و  pGFC3 ،pGFC13) سه لاین هموزیگوت ،بررسیگرفت. در این 

روی   همولوگها  کروموزومبر  از  ی  استفاده  با  )ژن  ،  کانامایسین  به  مقاومت  نسل  NPTIIنشانگر  گیاهان  در   )T2   انتخاب

نیمه   RT-PCR  القاء شدند. نتایج  به عنوان یک محرک   نکیتی  با  در گلخانه،  T2خاب شده نسل  موزیگوت انت.  گیاهان هشدند

القائی ساختگی در گیاهان  مهار رشد قارچ بیمارگر نشان داد که پیشبر  آزمون های  و    زیتینایمی ک ت آنزفعالی بررسی  ،  کمی

  های تراریخت  همه ی لاین  ازروتئین استخراج شده  پ  زیکیتینا  فعالیت   بررسی ها نشان داد  با کیتین القاء شدند.  ،تراریخت 

القائیپیش بر  حاوی القاءنسبت به گی  بربرا  5/ 8  تا  3/ 2بین    های  ت. فعالیت ضد قارچی کیتیناز  نشده افزایش یافته اس  اهان 

نشان داد  ایج نتمورد بررسی قرار گرفت.  رایزوکتونیا سولانی و  اسکلروتینیا اسکلروتیوروم یی بر روی قارچ هایاقبیان شده ال

ایج بررسی  نت داشت. افزایش درصد 62و   82ترتیب به ، کیتین  تیمار پیشبر القایی با  محرک   پس ازقارچ ها  این که مهار رشد

نور کمیکروسبا    و مشاهدات بیان  و ه  هبودت مورفولوژی در هیف ها  تغییرا  موید  ،یوپ    ، شدهمچنین مشخص شد آنزیم 

ان تراژن نسل  علاوه بر این، مقاومت برگ های سالم گیاه  می باشد.  رایزوکتونیا سولانیم  هضم دیواره سلول میسلیو   قادر به

T2    به نظر ین نتایجبر اساس افت.  مورد تائید قرار گر  آزمون زیست سنجی  با استفاده از  کلروتیورومنیا اسروتیاسکلدر برابر ،

سا القائی  بر  پیش  که  رسد  سیدارای  ختگی  می  کنشی  کایمری  ،  F سعنصر  کیتیناز  ژن  بیان  کننده  گزینه    کنترل  تواند  می 

 باشد. ن حمله توسط قارچ های بیمارگر گیاهی یخت در زماافزایش مقاومت گیاه کلزای ترار دستیابی به برایمناسبی 
 

   لقاء شوندهپیش بر ا ؛کلزای تراریخت  ؛فعالیت کیتینازی ؛قارچ بیمارگر ؛صر کنشی سیسعنا :ید یواژگان کل

 
Please cite this paper as: Moradyar M, Zamani M, Motallebi M, Jourabchi E. 2023. Analysis of the effect of chimeric chitinase 
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 خودیبرابر سقط مکرر خودبه در محافظت در  COL12A1-rs970547 یافتهمزیت آلل جهش 

 2رسراییوج غلامعلی و 1حیدری  محمدکاظم ،1ارجمند  محمدمهدی ،*1رگزاده کلاحسین اباصلت

 شناسی سلولی و مولکولی، دانشکده علوم، دانشگاه مازندران، بابلسر، مازندران، ایرانگروه زیست  1

 علوم پزشکی بابل، بابل، مازندران، ایران ات ناباروری و سلامت باروری فاطمه زهرا، دانشگاهقمرکز تحقی2

 

 چکیده
حسوب  یکی از علل ناباروری پس از تشکیل جنین م (Recurrent spontaneous abortion; RSA) خودیسقط مکرر خودبه

ها به یکدیگر و ها، نسبت آنساختار کلاژن  گردد.ف  های مختلتواند منجر به کاهش نرخ باروری در جمعیت شود که میمی

گیرنده با  لانه ارتباطشان  موفقیت  در  کلیدی  عوامل  از  مختلف،  میهای  شمار  به  جنین  ژنگزینی  میان،  این  در   آیند. 

COL12A1 کند. همچنین، پروتئینای ایفا میر رحم نقش ویژهبه دلیل بیان بسیار بالای خود د  CD44  ولکول  م  عنوان یکهب

از کلاژنچ برخی  گیرنده  که  بروزها میسبندگی سلولی  در  نقش مهمی  ارتباط ه.دارد RSA باشد،  بررسی  مطالعه  این  دف 

خودبهب   COL12A1-rs970547  و  CD44-rs13347  هایمورفیسمپلی مکرر  سقط  مو ا  روش  به  نیز  -درخودی  و  شاهدی 

تأثیر میب   COL12A1-rs970547بررسی  پروتئین  ساختار  بر  تکباشد.  ژنوتیپ  تعیین  منظور  پلیه   هامورفیسمنوکلئوتید 

(SNPs)روش از   ،  PCR-RFLP     نمونه  124روی RSA   رگرسیون    124و از  استفاده  با  نتایج  شد.  استفاده  کنترل  نمونه 

دوجمله معنیلجستیک  سطح  )با  اثرت(  P≤ 0.05  یرداای  گردید.  پروتئینهSNP حلیل  ساختار  بر  نرما  با    رهایزاافها 

PSIPRED  ،HOPE  ،LOMET   و  Chimera-USF بررسی شد. مسیرهای سیگنالینگ و تعاملات فیزیکی بین  COL12A1   و  

CD44 هایبه ترتیب با پایگاه  KEGG Pathway   و GeneMANIA ژنوتیپ  نتایج نشان داد که  .الیز شدندآن TT (P= 0.032) 

مورفیسم، ز همین پلیا  CT (P= 0.027)د، در حالی که ژنوتیپهدطر سقط مکرر را افزایش میخ  CD44-rs13347  مربوط به

بهم   T (P= 0.019)یافتهآلل جهش  و  TT (P= 0.044)  ژنوتیپ  مرتبط   RSA ا کاهش خطرب   COL12A1-rs970547  ربوط 

سه ساختار  بررسی  همچنین،  داد  بودند.  نشان  پروتئین  پروتئین    COL12A1-rs970547  که بعدی  ساختار  است    ممکن 

COL12A1     اینتگرینو با  آن  دهدتعامل  قرار  تأثیر  تحت  را  فیزیکی    .ها  تعاملات  شبکه  و  سیگنالینگ  مسیرهای  تحلیل 

 ژن T که آلل  پیشنهاد می شودبر این اساس،  را نشان داد.     MMP9و  MMP2  اب  CD44  وCOL12A1  ها نیز ارتباطپروتئین

COL12A1-rs970547   ارای یک ویژگی محافظتی در برابردRSA  آنها با ، به ویژه در فرم هموزیگوت آن، با بهبود تعامل 

طور غیرمستقیم بر اتصال جنین به حتمالاً بها  CD44-rs13347  از طرف دیگر،  .داشته باشد  ها نیزMMP لا  ها و احتمااینتگرین

 د. دهمیش ا افزای ر RSA گذارد و در نهایت خطرها تأثیر میMMP ارج سلولی از طریق اثرگذاری برماتریکس خ
 

  RSA؛ شبکه برهمکنش های فیزیکی؛ ؛ ماتریکس متالو پروتئینازهاCOL12A1؛ CD44 :ید یواژگان کل
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انی در اهداکنندگان خون و بیماران تالاسمی و هموفیلی در  انس  T بررسی شیوع ویروس لنفوتروپیک سلول

 .، ایراننجیرفت استان کرماان و رفسنج هایشهرستان 

،مهدی محمد  2لی بهزادیع، 2میرزایی لله روح ا ،1هادی روان، *1، مهدی حسن شاهیان*1، موج خالقی1یهاجرسمیه م

 1وند آوا دال و 2، مجید محسنی2مانی، سعید سلی2حسینی
 ن ، ایرا رمان، کرمانم پایه دانشگاه شهید باهنر ک ه زیست شناسی، دانشکده علو گرو1

 ن و آموزش انتقال خون، تهران، ایرا تحقیقات یتحقیقات انتقال خون، موسسه عالمرکز 2

 

 چکیده

)انسان T ویروس لوسمی سلول لنفوسیت های آلوده، (HTLVی  از    یکی از اعضای خانواده رتروویریده است که از طریق 

ن زده می شود که میخت ت.ل انتقال اساعضا قابن پیوند  ل خون و همچنیجنسی، انتقامادر به کودک از طریق شیردهی، رابطه  

بدخیم می تواند باعث بیماری های  HTLV   .نفر در سراسر جهان به این ویروس مبتلا شده اندمیلیون    20تا    15نزدیک به  

سلول لوسمی  )بزرگسالا  T مانند  میلوپا،  (ATLن  یووئیت،  مانند  التهابی  های  بابیماری  مرتبط  پاراپارزی    / HTLV-1 تی 

که بیشترین آلودگی    ز ژاپن، کشوری است ایران پس ا .آلوئولیت و درماتیت عفونی شود  ،(HAM/TSPی )رمسیراسپاستیک گ 

در اهداکنندگان خون،    HTLV 1/2این مطالعه با هدف بررسی شیوع سرولوژیکی عفونت  .در آسیا دارد را  HTLV به ویروس

اهداکننده   100ها از  سرم  .جیرفت استان کرمان انجام شدهای رفسنجان و  وفیلی در شهرستانو همماژور    تالاسمیبیماران  

با استفاده از  HTLV1/2 بادی اختصاصیآنتی   حضورآوری شد و  بیمار هموفیلی جمع  6بیمار تالاسمی ماژور و    60خون،  

زا  نتایج آزمایش الایتایید شد.    qRT-PCRترن بلات و  کنیک های وسبا ت  پسو س  یش قرار گرفت مورد آزماELISA روش  

گان خون رفسنجان و جیرفت و همچنین بیماران تالاسمی و هموفیلی در رفسنجان منفی بود اما در بین بیماران  برای اهداکنند

جیرفت  ماژور  شد  ،تالاسمی  مشاهده  مثبت  مورد  وست  .یک  های  تست  بلانتایج  ورن  م qRT-PCR ت  بو نیز  تعداد   .دثبت 

ل  3140750ی پروویروس  نسخه ها از  کپی در هر میلی  یافته  .نمونه بودیتر  نظر  بر اساس  از  این مطالعه، استان کرمان  های 

بروز  با توجه به شناسایی عفونت در بیماران تالاسمی در این استان، بررسی میزان    .حائز اهمیت است  HTLV شیوع ویروس

 .یه می شودسایر جمعیت های پرخطر این منطقه توصن عفونت در ای
 

 هموفیلی؛ تالاسمی؛ اهداکنندگان خون ؛انایر؛ HTLV :ید یاژگان کلو
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  یژن ها انیکاربازون بر ب ی وسمیت  باکنژوگه   اکسید روی ت  و نانوذرا مولیاثر ماده فعال ت ی بررس

 نوزا یدر سودوموناس آئروژ  لمیفو یو ب فلاکس اپمپ  

 سمیه عطایی جلیسه  و*، علی صالح زاده*حدیثه مختاری، سیده طوبی شفیقی

 ایران ، رشت،واحد رشت دانشگاه آزاد اسلامیی، گروه زیست شناس

 

  چکیده
در    ی است. بهداشتبزرگ  ید برای درمان سودوموناس آئروژینوزا مقاوم به دارو یک چالش  یافتن داروهای ضد میکروبی جد

انوذرات ( شدند و اثر نZnO@Glu-TSCکاربازون کنژوگه )این مطالعه، نانوذرات اکسید روی سنتز شدند و سپس با تیوسمی

دوموناس آئروژینوزا مورد بررسی قرار گرفت.  های بیوفیلم و پمپ افلاکس در سو بر بیان ژن  به تنهایی و در ترکیب با تیمول

مورد ارزیابی قرار    TEMو    FT-IR  ،XRD  ،EDS    ،SEMتوسط    ZnO@Glu-TSCوذرات  یی نانشیمیاویژگی های فیزیکو 

نانوذرات    گرفت.  مهاری  ت  ZnO@Glu-TSCاثر  ر و  با  ترکیبی  به صورت  تنهایی و  به  میکرورقیقیمول،  براث    وش  سازی 

نانوذرات سنتز    فاده شد.است  mexXو    pelA  ،pslA  ،algD  ،mexA  ،mexBهای  کمی برای ارزیابی بیان ژن  PCRتعیین شد و از  

اندازه   محدوده  در  و  ناخالصی  بدون  کروی،  تقریباً  بودند.  60تا    20شده  با  مان  تیمارهمز  نانومتر  آئروژینوزا  سودوموناس 

ZnO@Glu-TSC  های  بیان نسبی ژن  مواد به تنهایی داشت.   تری  نسبت به هر یک ازتیمول اثر مهاری قوی  وpelA  ،pslA    و

algD  سودوموناس آئروژینوزا تحت تیمار با تیمول و    هایدر سویهZnO@Glu-TSC     برابر    0/ 46و    0/ 43،  0/ 44به ترتیب

یافت. ژن بر    علاوه  کاهش  بیان  تیمار  سویه  در  mexXو    mexA  ،mexBهای  این،  تحت  آئروژینوزا  سودوموناس  های 

ZnO@Glu-TSC    ترتیب )به  تیمول  کاهش0/ 41و    0/ 45،  0/ 42و  ترکیب همچن  یافت.  برابر(  که  شد  مشخص  ین 

ZnO@Glu-TSC  مواد به تنهایی    ک از و تیمول می تواند به صورت هم افزایی بیان ژن های مذکور را در مقایسه با هر ی

دهد. مطالعه    کاهش  نانوذرات  این  که  داد  ب  ZnO@Glu-TSCنشان  تیمول  بیوفیلمی  و  بلوغ  توانند  می  طور سینرژیسمی  ه 

توانند بعنوان یک کاندید ضد باکتریایی  های سودوموناس آئروژینوزا مهار کنند و میسویهلاکس را در  وسیستم های پمپ اف

 موناس آئروژینوزا در نظر گرفته شوند.سودوهای جدید در برابر سویه
 

 اکسید روی  ؛تیوسمی کاربازون؛ ر کمیپی سی آ ؛پمپ افلاکس؛ بیوفیلم :ید یواژگان کل
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ندم نان تحت تنش خشکی پس  ژیکی ارقام گمورفوفیزیولو-نتیکی و صفات زراعیژبررسی تنوع 

 های مختلف آماریبا استفاده از روش دهی از گل 

 2رمظلومو ایمان می *1مهدی کاکایی
 گروه علوم کشاورزی )به نژادی و ژنتیک(، دانشگاه پیام نور، تهران، ایران 1

 ی مجارستانوم زیستسسه زراعت، دانشگاه کشاورزی و علشناسی گیاهی، موگروه فیزیولوژی گیاهی و بوم2

(MATE)بوداپست، مجارستان ، 

 

 چکیده

بیاری و یمه خشک به دلیل محدودیت در دسترس بودن آب آتنش خشکی پس از کشت گندم به طور معمول در مناطق ن

زراعی ارقام گندم نان در های  پژوهش حاضر به منظور بررسی ویژگی دهد.کاهش عملکرد و در طول رشد غلات رخ می

طراحی و اجرا  )شهر اسدآباد(   امل تصادفی در استان همدانهای کدهی در قالب طرح بلوک شکی پس از گلتنش خ  پاسخ به

اکثر صفات مورد مطالعه  .  شد نظر  از  ارقام  بین  نتایج تجزیه واریانس صفات در هر دو شرایط تنش و شاهد نشان داد که 

معنی دار(  ≥0p/ 05)  داریتفاوت  خوشه د.وجود  ما  ،ایتجزیه  طبقهرقام  گروه  سه  در  را  مطالعه  کرد  ورد  صحت  بندی  و 

  79/ 6های اصلی، چهار مؤلفه به ترتیب  با توجه به نتایج تحلیل مؤلفه د.تأیید ش  شخیصتحلیل تابع توها با تجزیهدیبنگروه

های  زیه مؤلفهساس تجتحلیل عاملی بر ا .تبیین کردندی  خشکها را در شرایط کنترل و تنش  درصد از واریانس کل داده  79و  

دهند که شامل عامل اول )عملکرد(،  میدرصد از کل تغییرات را تشکیل    64/ 68که سه عامل    اصلی گیاهان شاهد نشان داد

یاهان  تحلیل گ ودر حالی که همان تجزیه .شوداع( و عامل سوم )شاخص برداشت( میعامل دوم )خصوصیات مربوط به ارتف

  70/ 361ارتفاع و رطوبت گیاه( در    ه سه عامل )عملکرد و سبزی، صفات مربوط بهداد ک   تحت تنش در پایان فصل نشان

ژنوتیپ مورد مطالعه(، سه   14متغیره از  نالیزهای آماری )تک متغیره و چندبر اساس تمامی آ.  ت نقش داشتنددرصد از تغییرا

 .ندی داشت( در شرایط تنش خشکی عملکرد بهتررقم تیپ زمستانه )پیشگام، زارع و ماهان
 

 انگندم ن؛  های اصلیتجزیه به مولفه ؛دهیپس از گل تنش خشکی؛ تابع تشخیص :ید یواژگان کل
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با استفاده از    سرطان دهانه رحم  ی آگهش یو پ  شرفت یپ مرتبط با  یدی کل یها ژن آشکارسازی 

 ی ژن وزن ان یبهم   یاشبکه  ل یتحلو  هیتجز

 * ادی بایگیمجتبی عم و مینا دهقانی سامانی

   ژنتیک، دانشکده علوم پایه، دانشگاه شهرکرد گروه

 

  چکیده

ب  ریمرگ و م  یاز علل اصل  یکیها و    یمیبدخ  نیتر  عیاز شا  یکیسرطان دهانه رحم   زنان در سراسر جهان است.    نیدر 

ت. با  مهم اس  اریبس  یو درمان  رانهیشگیپ  یراهبردهاو توسعه    ینهدتو   شناسیزیست درک    یا بر   دینهمرتبط با تو   یهاکشف ژن

 ر یو مرگ و م  وعیه شدهانه رحم هنوز نامشخص هستند. با توجه ب  انسرط  یهایاخته  ییزادینه در تو   دخیل  یهاحال، ژن   نیا

  نشانگرهای زیست   ییمطالعه شناسا  نیف از ااست. هد  یآن ضرور   ی ستیز  ینشانگرها   ییو شناسا  بیماریزایی  آن، درک   یبالا

  mRNA  انیب  یهاآنها بود. پژوهش حاضر از داده  یآگه  ش یپ  ت یاهم  لیو تحل  ه یجزدهانه رحم و تبالقوه مرتبط با سرطان  

  یهاژن  ییشناسا  یبراCancer Genome Atlas  (TCGA  )  ادهدگاهیپا  موجود دررطان دهانه رحم  س  ینیبال  یهاو داده  3سطح  

  اس یمق  عاری ازژن    انیب هم  یهاهساخت شبک  ی براژن استفاده کرد.    شناسیهستی  آن  به دنبال  و  (DEGs)  شده متفاوت  نایب

در شدند.    ییاساشن  کانونی  هایو ژن  کانونی   پودمان  ،یانی استفاده شد. در شبکه هم ب  یوزن  بیانیشبکه هم  تجزیه و تحلیل از  

  یهمپوشان  یهاشبکه غربال شدند. در مرحله بعد، ژن  در  FIGO، و  T  ،N  ،M  یدمهم مرتبط با مرحله بن  یها  پودمانادامه،  

به    PCP4و    CALML5  ،TERT  ،PNPLA3  ،CHRDL1  ،C7  ،LEFTY2شدند.    یغربالگر  DEGsمهم و    یژن  یها  ودمان پ  نیب

داده    گاهیبا استفاده از پا  ژن ها و بقا  نیا   نیارتباط ب  ییشناسا  یبقا برا  لیو تحل  هیشدند. تجز  یی شناسا  کانونی  هایعنوان ژن

GEPIA  ا نشان داد که  بق  لی و تحل  هیانجام شد. تجزPCP4  کمتر از حالت    یکم  نخستین  توپر  هایدینهمبتلا به تو   مارانیدر ب

 یژن ها  نیدهد که ا  ینشان م  جینتا  نیشود. ا  یم  مربوطدر سرطان دهانه رحم    فیضع  یآگه  شیشود و به پ  یم  انیب  یعاد

در   یدیجد  دگاهیو ددهانه رحم باشد  سرطان    یبالقوه برا  یصیتشخ  یستینشانگر ز  کی، ممکن است  PCP4  ژهی، به وکانونی

 سرطان دهانه رحم ارائه دهد.  بیماریزاییمورد 
 

 TCGA؛ PCP4 ؛شده متفاوت انیب یژن ها؛ سرطان دهانه رحم :ید یواژگان کل
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یمانده جدا شده از استخرهای تاسماهی ایرانی برای مدلسازی  باق  DNAلکولی  شناسایی مو

 محیطی در اکوسیستم آبی  DNAیابی  ارز
 1علی بانی و 1سهیلا تالش ساسانی، *2، شیرین جمشیدی1ی جفرودیحر تراب

 گروه زیست شناسی، دانشکده علوم پایه دانشگاه گیلان، رشت، ایران.1
یاری دریای خزر، موسسه تحقیقات علوم شیلاتی کشور، سازمان لی ماهیان خاوبین المل انستیتو تحقیقات2

 ایران  قات، آموزش و ترویج کشاورزی، رشت، تحقی

  چکیده
 

ر و کارآمد برای ردیابی  ، ارائه روشی موثCITESبا توجه به اهمیت حفاظت از ماهیان خاویاری دریای خزر بر اساس قوانین  

عنوان    باقیمانده در مزارع پرورش ماهی می تواند به  DNAاست. شناسایی    خاویاری ضروریهای ماهیان  و شناسایی گونه

ردیابی   برای  ماهی  DNAمدلی  ردیابی    محیطی  غیرتهاجمی  روش  این  گیرد.  قرار  استفاده  مورد  دریاها  و  ها  رودخانه  در 

DNA  ماهیان خاویاری    ی از آب استخرخاویاری در معرض خطر انقراض مفید است. نمونه بردار  برای حفاظت از ماهیان

ب تثبت شده و بافت باله  از آ  DNAراج  استات سدیم( تثبیت شد. استخ)اتانول و    DNAایرانی و با محلول رسوب دهنده  

با استفاده از روش   انجام شد.  Deasy QIA genماهیان خاویاری دریای خزر، استرلیاد و تاسماهی سیبری با استفاده از کیت  

گیری شده ایرانی اندازهماهیان خاویاری  DNA( و غلظت  ctه خطی بین مقدار آستانه سیکل )ات کوچک، رابطبارکدینگ قطع

استخراج شده از حوضچه ماهی، منحنی ایی را در    DNAهای  کمی اندازه گیری شد. نمونه  Real-time PCRتوسط روش  

  DNAاسماهیان( قابل تولید نبود. اگرچه  مربوط)با تژنومی نا  DNAایجاد کردند که در کنترل منفی و    Real-time PCRروش  

خاویاری    باقیمانده ماهماهیان  استخر  آب  در  پیکوگرام  سطح  در  اما  ایرانی  گرفت،  قرار  سنجش  مورد  کمی  روش  با  ی 

گونه های   تنها وجود  این روش  از  استفاده  با  مولکولی  تاسماهیان)به طور عمومی(تشخیص  ماهی   خانواده  استخرهای  در 

کند.تایی می  باقیم  Real-time PCR SYBER Greenروش   د  شناسایی  سطح    DNAانده  در  ماهیان  در  استخر  پیکوگرم 

ایرانی و   با روش های معمولی  خاویاری  کارایی بالا در مقایسه  با  بارکد گذاری  تواند روش قابل قبولی برای  و    PCRمی 

 ض مفید است.طر انقراغیرتهاجمی باشد که برای حفاظت از ماهیان خاویاری در معرض خ

 

 یتاسماهی ایران؛حیطیم DNA؛Real-time PCR :ید یواژگان کل
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