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و مقایسه فعالیت   جداشده از خاک تولیدکننده تیروزیناز HM24 باکتریایی  غربالگری سویه

 تیروزین-های مختلف حاوی منابع طبیعی الکشت  تیروزینازی آن در محیط 

 ، علیرضا اخترپور *، موج خالقیپورسیدمحمدحمید ملک

 باهنر کرمان، ایران شناسی، دانشکده علوم، دانشگاه شهیدبخش زیست 

 

  چکیده
مانند تجزیه ترکیبات فنولی و تولید ملانین هستند. اکتینوباکترها یکی از  های ضروری با کاربردهای متنوعیتیروزینازها آنزیم

تولیدکن برجسته هستند.  ترین  تیروزیناز  پژوهشندگان  این  آنزیمی  ، سویهدر  فعالیت  و  تیروزیناز  تولیدکننده  اکتینوباکتر  های 

  مورفولوژیکی  هایاست. بیست سویه از خاک لنگر، کرمان، ایران، با ویژگی  شدهتیروزین ارزیابی  -مختلف الدر منابع  ،  هاآن 

چسبند( جدا میهای با قوام پودری که به سطح آگار  گرم مثبت و کلونیای شکل  ای یا میلههای رشتهاکتینوباکترها )باکتری

سویه تمامی  محیط شدند.  در  دادهتیروزی-ال  استاندارد  ها  کشت  سویه    ن  بهترین  شود.  ارزیابی  تیروزیناز  تولید  تا  شدند 

انتخاب شد. همچنین، فعالیت آنزیمتولیدکننده تیروزیناز بر اساس تشکیل کلونی ی در چهار محیط با منابع  های تیره رنگ 

. از سوی دیگر، گردید  ( ارزیابی(، سویا، و بادام زمینیGYP)  پپتون-عصاره مخمر-یسرولتیروزین )تیروزین، گل -مختلف ال

اکسیدانی  ( و فعالیت آنتیSPFرنگدانه تولید شده توسط اکتینوباکترها از نظر خواص مهمی مانند فاکتور حفاظت از آفتاب ) 

نتایج نشان داد که سویه   آنزیمی در محیط   HM24بررسی شد.  تیروزیناز بوده و بیشترین فعالیت  تولیدکننده  بهترین سویه 

، سویه  s rRNA 16  یابی. بر اساس توالیباشدرا دارا میکنجاله سویا    محیط حاویهمچنین در  مینی و  بادام زکشت حاوی  

HM24  تعلق دارد. رنگدانه تولید شده توسط    %99.97  درصد تشابهوباکتر با  به جنس میکرHM24  ،SPF  و    134/ 36  برابر با

آنتی  DPPH  %69کاهش   فعالیت  بیانگر  که  داد  نشان  قو را  یافتهاکسیدانی  این  است.  توجه  ی  قابل  پتانسیل  ی  سویهاین  ها 

، توانایی  HM24توجه به تولید آنزیم تیروزیناز توسط سویه    کنند. بااکتینوباکتر در کاربردهای صنعتی مختلف را برجسته می

ال طبیعی  منابع  از  کارآمد  استفاده  در  این سویه  -آن  رنگدانه حاصل،  بیولوژیکی  و خواص  قابل  د  توانمیتیروزین  پتانسیل 

 . را از خود نشان دهدتوجهی برای کاربرد در فرآیندهای صنعتی مختلف 
 

 تیروزیناز؛ فاکتور حفاظت از نور آفتاب ؛ تیروزین-ال ؛اکسیدانآنتی؛ هااکتینوباکتری :ید یواژگان کل
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 ران یدر ا ی کاظم ی برنج عل  یتنوع مورفومتربررسی 

 * 1، ایرج مهرگان3، رحیم احمدوند  1، سارا سعدتمند  2، رضا عزیزی نژاد 1سیده مهسا صفی الدین اردبیلی

 تهران، ایران یقات،زیست شناسی، دانشگاه آزاد اسلامی، واحد علوم و تحق گروه 1
بیوتکنولوژی و به نژادی، دانشکده علوم کشاورزی و صنایع غذایی، دانشگاه آزاد اسلامی، واحد علوم و  گروه 2

 حقیقات، تهران، ایرانت
 تحقیقات سبزیجات، مؤسسه اصلاح بذر و نهال، سازمان تحقیقات، آموزش و ترویج کشاورزی، کرج، ایران  گروه 3

 

   چکیده
 با روش کاملاً  رانیشمال اواقع در  (  ت یاز سه استان )ده جمع  یکاظم  یبرنج عل  ت یجمع  300موجود در  تنوع    قیق،ح ت  نیدر ا

از استفاده  با  و  افزارها  تصادفی  اساس    بررسی  Excelو    SPSS  ،Past  ،Graph Pad  ینرم  بر  مطالعات  صفت    30شد. 

  ن یرا ب  یید سنبلچه، تنوع بالادانه و تعدا  100زن  نه، وخوشه، طول دا  اتمانند صف  ی. صفات کمگرفت انجام    یکیمورفولوژ 

تجز  ت یجمع دادند.  نشان  تحل  هیها  ترتیبی    ای  خوشه  لیو  روو  تجز  یکیمورفولوژ  صفات  یبر  شد.  ا  هیانجام    ی خوشه 

  ی رقم محل  نیا  یسازگار  دهنده که نشان    شد  ییایخوشه از مناطق مختلف جغراف  ریبه سه ز  یکاظم  یبرنج عل  میتقس  موجب 

مح ب  طیبا  از  قزو  لانیگ   ت،ی سه جمع  نیاست.  به  زنجان  نینسبت  مشاهده صفاتی چون  و  علت  تعداد    ک،سیخطول    به 

طول   صفات    پهنکسنبلچه،  با  و  بالاتریخوشه  مرتبط  تنوع  جمعیت   دارای  باشد.  گیاه  GLN01 می  ارتفاع  بلندترین  با 

اندازه   ادیر برایمق نیشتری . برا بودندرا دا پهنک اقه و طول س نیشتری ب زین( نشان داده شد. جمعیت گیلان متر ی لمی 1185.60)

  ها   ت یجمع  نیتنوع را ب  ن یشتریب  ،یکاظم  یبرنج عل  ت یه جمعدصفات    یبیترت  زیآنال.  دیبه ثبت رس  لانیگ   ت ی از جمع  زیدانه ن

)  یو صفات  سیخکطول    نیب  یدار  یمعن  اریبس   ی . همبستگنشان می دهد دانه  )ل خوش(، طو r = 0.395مانند طول   = rه 

 یرختعداد سنبلچه و ب  ن یب  یهمبستگ  نیشتری( مشاهده شد. بr = 0.440دانه )  100( و وزن  r = 0.349(، وزن خوشه )0.477

  ی انتخاب  ت یمز  دهندهخوشه بود که نشان  مرتبط با  تعداد پنجه و صفات    ، ساقه، طول برگ، قطر  گیاهاز صفات مانند ارتفاع  

برا ک   یصفات خوشه عمدتاً  دادهت اس  یمصفات  مجموع،  در  م  شدهیآورجمع  یها.  پژوهش حاضر    ی امدهایپ  تواندیدر 

  داشته باشد. زراعت  زمینهدر  یکاظم  یبرنج عل بهبود یبرا یارزشمند

 

 برنج علی کاظمی ؛  .Oryza sativa L ؛شمال ایران؛ گیلان :ید یواژگان کل
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در  FLOWERING LOCUS C (FLC) شده از همولوگتحلیل بیان ژن توالی پروتئین استنباط

 ( .Lepidium sativum Lمراحل رویشی و زایشی در شاهی ) 

 1،2، فاطمه محیاپور1نده رضانژادفرخ، 1* پریسا جنوبی

 ی، دانشگاه خوارزمی، تهران، ایرانگروه علوم گیاهی، دانشکده علوم زیست 1
 ، ایران کرمان،  شهید باهنر کرماندانشگاه   ،، دانشکده علومناسیت شزیس گروه  2

 

  چکیده
ی حیاتی در چرخه زندگی گیاهان محسوب می شود.  گذر از مرحله رویشی به زایشی در مریستم راس شاخه یک مرحله

 FLOWERING دهی، ژنهای کلیدی گلدهی بستگی دارد. یکی از مهارکنندهبندی آغاز گلموفقیت در تولید مثل به زمان 

LOCUS C (FLC)   دهی اهمیت دارد. از اینرو، در مطالعه حاضر به شناسایی و بررسی  می باشد که برای تعیین زمان گل

-RT های پرداخته شده است. پرایمرهای اختصاصی که برای آزمون (Lepidium sativumدر شاهی )     FLC الگوی بیان ژن

PCR   لئوتیدی از ژنوک ن  361طراحی شدند یک قطعه LsFLC ایدند که این توالی در پایگاه دادهرا تکثیر کر NCBI  تحت

استنباطی    ترادفیابی شده،  ثبت شد. قطعه توالی GenBank: KT582105.1 شماره دسترسی را   یآمینو اسید  120پروتئینی 

:  روز دوم پس از  شاملی گوناگون  های مختلف گیاهی در مراحل فنولوژیکدر اندام LsFLC . بیان ژنمی نمایدکدگذاری  

)مرحله بلوغ رویشی یا مرحله گذر( و در مراحل    28)مرحله رویشی(، روز    13انه زنی )مرحله اولیه نمو رویشی(، روز  جو 

 دهی( بررسی شد.  نتایج نشان داد که سطح بیان ژن )مرحله گل  34)مرحله اولیه زایشی( و روز    33نمو زایشی شامل: روز  

LsFLC ها مشاهده نشد. در واقع، ها نسبتاً بالا بود، در حالی که هیچ بیانی در گلها و ساقهبسیار بالا و در برگیشه  در ر

به عنوان   FLC شدهدهی بود، که با نقش شناختهدر مرحله رویشی به مراتب بیشتر از مرحله گذر به فاز گل mRNA سطح

ارتباط     LsFLC حلیل فیلوژنتیک داده ها نشان داد که ژنت. تداش  دهی همخوانیگل  سرکوبگریک محرک رشد رویشی و  

نشان داد. مطالعه حاضر به    Arabidopsis lyrata داشت، بیشترین همولوژی را با Brassicaceae نزدیکی با اعضای خانواده

پروتئین عملکرد  فنولوژی LsFLC هایدرک  طول  می L. sativum در  و  کرده  بکارگیکمک  برای  اتواند  های  تژیستراری 

 پیشرفته برای بهبود و اصلاح این گونه مفید باشد. 

 

 شاهی  ؛سرکوبگر گلدهی  ؛یدرخت فیلوژن ؛LsFLC یابی ژنتوالی واژگان کلیدی:
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در   (Lipsky Fagus orientalis) ی راش شرق   یعیطب یهااز نسل بالغ به نهال  یک ینتقال تنوع ژنتا

 ی رکانیجنگل ه

 

   7،6،5گرگور کوزلوفسکی، 4وکاس والاس، ل 3سیده عالمه صباغ ، 1نرجس امیرچخماقی، 2مالک نصیری، * 1حامد یوسف زاده
 مدرس، تهران، ایران انشگاه تربیت بع طبیعی داده منگروه جنگل، دانشک1

 گروه جنگل، دانشکده منابع طبیعی دانشگاه تهران، تهران، ایران 2
 دانشکده منابع طبیعی دانشگاه تربیت مدرس، تهران، ایران  گروه محیط زیست، 3

 انستیتو دندرولوژی، آکادمی علوم لهستان، پارکووا، کورنیک، لهستان  4
 گیاهشناسی، دانشگاه فرایبورگ، سوئیسو باغ  سییست شناگروه ز 5

 مرکز حفاظت منابع گیاهی در خطر انقراض شرق چین، باغ گیاهشناسی شانگهای، چین 6
 موزه تاریخ طبیعی فرایبورگ، فرایبورگ، سوئیس  7

 چکیده 

های درختی اقتصادی    هگون   مهم ترینیکی از    از ترکیه تا شمال ایران با پراکنش  )Lipsky Fagus orientalis( شرقی  راش

 14در این مطالعه با استفاده از    قرار گرفته است.  بهره برداریمورد  در ایران  است که برای مدت طولانی در جنگل هیرکانی  

پوشش بالای   با  تنوع ژنتیکی راش شرقی در چهار منطقه   بالغ و    90نشانگر ریز ماهواره،  از هر منطقه دو توده  درصد و 

انتظار( مورد مقایسه قرار گرفت.  ساله  سهتا    یکهای  ل نها)  هاآن  ریزادآو از   (He) نتایج نشان داد که هتروزیگوسیتی مورد 

داری بین هتروزیگوسیتی مورد انتظار و مشاهده شده شناسایی شد. یو تفاوت معن(  0/ 88متغیر بود )میانگین    0/ 92ا  ت  0/ 83

تمایز    بود. مقادیر  0/ 05ها کمتر از  آلل نادر و فراوانی آن   56  ،شناسایی شد که از این تعداد  اختصاصیآلل    75در مجموع،  

بیشتر به یکدیگر   جمعیت،  در همان  نسبت به درختان بالغ  در همان جمعیت   هانهالنشان داد که   (Fst)  هاژنتیکی بین توده

  در جمعیتدرصد مهاجران  گین  ن. میا(=0D/ 35)متفاوت هستند    نهال(-)بالغ  تودهدر هر    افرادکه  نتایج نشان داد  شبیه بودند.  

ها نیز  ها و نهالهای ژنتیکی بین بالغتفاوتتوده،  تمایز ژنتیکی درون  بود.    (٪8/ 83) میانگین=  متغیر     13٪/ 41تا    6٪/ 64  از

ن، انتقال تنوع ژنتیکی  بنابرایدار بود و جریان ژنی به طور چشمگیری در نسل بعد کاهش یافت.  یها معندر برخی جمعیت 

گرفته  انسانی قرار    هایدخالتتحت تأثیر    مورد مطالعهراش  های  حداقل در جمعیت های درختی در حال حاضر  لسبین ن

 خواهد شد.شرقی در برابر تغییرات اقلیمی آینده    راشهای پذیری بالای جمعیت که منجر به آسیب است 
 

 .مدیریت جنگل شناسی ،کی، جنگل هیرکانی، راش شرقیحفاظتی، تنوع ژنتیاستراتژی  :ید یواژگان کل
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درون  : یک رویکرد Medicago truncatulaهای جدید تنظیم کننده تکوین نودول در ژن شناسایی 

 ای رایانه

 زهرا عطایی و مریم مقدس ،سارا اسلامی ،محبوبه آذرخش

 ایران ،بجنورد  ،دانشگاه کوثر ،زیست شناسی سلولی و مولکولیگروه 

 

  یدهچک
وس  به  که  است  فرایندی  نیتروژن  بیولوژیکی  آنتثبیت  به    یله  میتواند  اتمسفر  نیتروژنیتروژن  برای  اشکال  دسترس  قابل  نی 

ها به  همکنش با گروه خاصی از باکتریتوانایی تثبیت نیتروژن از طریق بر  خانواده نخودود. در بین گیاهان,  شگیاهان تبدیل

نتیجه   دارند. در  را  ریزوبیا  گیاه ش  ،برهمکنشاین  نام  نودول روی ریشه  اسم  به  انداماندامی  میگیرد.  نودول روی  کل  زایی 

فاکتور   درک  با  گیاه  سلول  Nodریشه  ریبوسیله  میشود.های  شروع  گیاه  فاکتور    شه  درک  از  آبشار Nodپس  فعال شدن   ,

تقسیم سلولی در   ,عفونت شکل میگیرد  افتد. در نتیجه ساختاری به اسم نخفاکتور رونویسی در ریشه اتفاق میگ  سیگنالین 

کی نیتروژن در  شود. به جهت اهمیت تثبیت بیولوژیو در نهایت نودول دارای عملکرد ایجاد می  شده  عور شکورتکس ریشه  

به   نودول  تکوین  مولکولی  مکانیسم  خاک,  حاصلخیزی  میبهبود  مطالعه  گسترده  منظور  صورت  به  مطالعه  این  در  شود. 

تحت تاثیر قرار میدهند, مهمترین    Medicago truncatulaهای محتمل جدیدی که تشکیل نودول را در  ندهی تنظیم کنشناسای

همزیسفاکتور با  مرتبط  رونویسی  شامل  های  و    MtIPD3  ,MtNSP1  ,MtNSP2  ,MtNIN  ,MtERN1  ,MtERN2تی 

MtERN3   ایهای هم بیان به کمک پایگاه دادهمورد مطالعه قرار گرفتند. آنالیز ژن  Phytozome    برهمکنش  و بررسی شبکه

های ما, ر اساس دادهکردند. بید درگیر در تکوین نودول را مشخص های جد, تنظیم کنندهSTRINGای  گاه دادهآنها بوسیله پای

های چرخه سلولی, وجود دارد. این روتئینهای رونویسی و پی از فاکتوربا بعض  IPD3بین    بالایینمره برهمکنش فیزیکی  

ها میتواند در تنظیم بیان ژن و چرخه سلولی درگیر باشد.  تئیناز طریق برهمکنش با این پرو  IPD3ع نشان میدهد که  موضو

دادیم که فعال شدن بیان  نشان  کردیم ودرگیر است شناسایی  را که احتمالا در ترانسپورت سیتوکینین  ABCG38بعلاوه ما ژن  

میتواند هدف    Medtr2g043250دادیم که فاکتور پاسخ به اکسین  نشان  فتد. بعلاوهاودول در مقایسه با ریشه اتفاق میآن در ن

 د.کنیر را برای تحقیقات بیشتر باز میی بالقوه ارگانزایی نودول, مسهاکنندهنتایج ما روی تنظیم باشد. NINفاکتور رونویسی 
 

 فاکتورهای رونویسی  ؛نودول همزیست ؛ تکوین نودول ؛Medicago truncatula؛ بیان ژن :ید یواژگان کل
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در بانک ژن ملی نیجریه   (.Solanum Lycopersicum L) فرنگیهای گوجه ارزیابی تنوع دسترسی 

 (SSR) ارهای ساده توالیبا استفاده از نشانگرهای تکر
 

د ئی. کوکر، آبیدون ساندی، الدین، اولاتونده فاجیمی، دیوی، اولوسولا تی. اودوی، زینب ئی. جمال* یرهئی. اولاجاولابیزی 

 له، اومووومی ئی. آیکون و یتونده وی. آموس اوپییمی ئی. اولوواسانیا، بست سی. آنوکو، آبیدون ئی. اوگونده

 دان، نیجریه، مجتمع مور، ایبا5382، صندوق پستی رکز ملی منابع ژنتیکی و بیوتکنولوژیبخش بیوتکنولوژی، م

 

 چکیده
پرکشت گوجه از  یکی  تن  تفرنگی  میلیون  سی  و  صد  از  بیش  آن  جهانی  تولید  که  است  جهان  سراسر  در  سبزیجات  رین 

شود و ها مصرف می ها و سوپسهای مختلفی از جمله در سالادها، خمیرها، سباشد. این محصول چند منظوره به شکلمی

برداری از منابع ژنتیکی امری بهره  دانی است. ارزیابی تنوع میان مواد ژنتیکی برای حفظ واکسی دارای خواص آشپزی و آنتی 

برنامه در  ژنتیکی  مواد  این  از  مؤثر  استفاده  برای  است.  و  ضروری  تنوع  دقیق  تحلیل  محصول،  بهبود  و  نژاد  اصلاح  های 

ژنت دسترسیساختار  اساسی  یکی  نیاز  یک  ارزیاها  هدف  با  مطالعه  این  دسترسیاست.  ژنتیکی  تنوع  گوجهبی  فرنگی  های 

 DNAانجام شده است. برای این منظور،   (SSR) ژن نیجریه با استفاده از نشانگرهای تکرارهای ساده توالی  موجود در بانک

گوجه دسترسی  پنجاه  روشاز  از  استفاده  با  مقداراستخ  CTAB فرنگی  شد.  استفاده DNA راج  دستگاه  با  نانودرآپ   از 

اندازه با ژل آگارز  اسپکتروفتومتر  آن  پنج نشانگر DNA .شدبررسی    %1گیری و کیفیت  با  کیفیت بالا برای تکثیر   SSR با 

مجموع   در  شد.  استفاده  آلل  23چندشکلی  میانگین  که  شد  شناسایی  اطلاع  3/ 20ها  آلل  محتوای  مقادیر شاخص  ات  بود. 

بازه   به دست آمد. همچنین، تنوع ژنی در 0/ 43متغیر بود و میانگین آن  (ODT1) 0/ 50تا  (ODT4) 0/ 35از  (PIC) چندشکلی

 بندی بدون وزن با میانگین حسابیای بر اساس روش گروهبود. تحلیل خوشه  0.51قرار داشت و میانگین آن    0/ 57تا    0/ 45

(UPGMA) که دسترسی داد  در دو  نشان  زیرخها  دو  با  و هر یک  اصلی  قرار میخوشه  اول  وشه  دو  گیرند. خوشه  شامل 

هایی با یک و شانزده دسترسی بود. نتایج این تحقیق نشان  امل زیرخوشهزیرخوشه با سه و سی دسترسی بود و خوشه دوم ش

و تنوع ژنتیکی   PIC قادیرفرنگی را بر اساس مهای گوجهبا موفقیت توانستند تمایز میان دسترسی SSR داد که نشانگرهای

 .شودمنیت غذایی توصیه میهای آینده بهبود محصول و کمک به اها برای برنامهستفاده از آن کنند و در نتیجه ا مشخص
 

 ؛ گوجه فرنگی SSR؛ Solanum lycopersicumدسترسی؛ تنوع؛   :ید یواژگان کل
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  و  کروماتین ساختار  ژن،  بیان  بر  پیرولیدون وینیل پلی   مدت طولانی  معرض در  گرفتن قرار تاثیر

 انسان   اسپرم در آلدئید دی مالون  سطوح 

 3، سید مهدی کلانتر1سید مرتضی سیفتی، 2می، اعظم آقارحی1اشکذری ، محمود دهقانی1مژده صبور

 یزد، ایراناشکذر،  واحد ، دانشگاه آزاد اسلامیاوری پزشکیمرکز تحقیقات زیست فنگروه زیست شناسی، 1

 ی، یزد، ایرانتولید مثل، دانشگاه علوم پزشکی شهید صدوقمرکز تحقیقاتی درمانی ناباروری، پژوهشکده علوم  2

 دانشگاه علوم پزشکی شهید صدوقی، یزد، ایران هشکده علوم تولید مثل، مرکز تحقیقات سقط، پژو 3

 

  چکیده

  وینیل   پلی  بنابراین،.  شود  حرکت   بی  آن  دستکاری  دلیل  به   باید  اسپرم  ،(ICSI)  اسپرم  سیتوپلاسمی  داخل  تزریق  روش  در

  انکوباسیون   با  است   ممکن  لقاح  نرخ  مطالعات،  از  بسیاری  اساس  ر  . است   هشد  استفاده  منظور  این  برای(  PVP)  پیرولیدون

زمی   تغییر  را  اسپرم  غشایی  ارساخت   و  هسته  میتوکندری،  زیرا  یابد  کاهش  PVP  در  اسپرم   طور   به  PVP  که  آنجایی  دهد. 

 به  مطالعه  این.  است   جهتو  قابل  عامل  این  جانبی  عوارض  بررسی  گیرد،  می  قرار  استفاده  مورد  ناباروری  مراکز  در  گسترده

 و(  MDA)  لدئیدآدی  مالون  سطوح  ،(AO)  نارنجی  آکریدین  آمیزیرنگ  با  کروماتین  کیفیت   بر  جزء  این  اتاثر  بررسی  منظور

طراحی شد.   (دقیقه  60  و  30  ،  15  ،0)  مختلف  زمانی  هایبازه  در   SOD2  و  BAX،  BCL2،  HSP70 (HSPA2)  هایژن  بیان

 انکوباسیون   که   داد   نشان  نتایج .  شد  استفاده  Swim-up  روش  به   سازی  آماده   از  پس  نرمال  اسپرم  نمونه  25  تحقیق  این  در

  مواجه   هایاسپرم  به   نسبت   را  AO  درصد  و   MDA  سطوح  داریمعنی  طور  به  قیقهد  60  و  30  ، 15  مدت  به  PVP  در  اسپرم

  PVP  محیط  در  انکوباسیون  از  پس  SOD2  و  BAX،  BCL2،  HSP70  هایژن  بیان  این،  بر  علاوه.  داد  افزایش  PVP  با  نشده

  دقیقه   15  از  پس  را  نامطلوب  اثرات  توجهی  قابل  طور  به   PVP  در  اسپرم  مواجهه  .  یافت   تغییر   مختلف  زمانی  فواصل   در

  نشان  نتایج   مجموع،  در.  گیرد  قرار  PVP  معرض  در  ICSI  عمل  طول  در  دقیقه  15  از  بیش  نباید  اسپرم  بنابراین،.  داد  افزایش

  قابل   تغییرات  به   منجر  است   ممکن  دقیقه  15  از  بیش  برای  ICSI  روش  یک   طی  در  PVP  محیط  در  اسپرم  کوباسیونان  که  داد

  بر   PVP  احتمالی  نامطلوب  اثرات  تواند  می  ICSI  روند  در  تسریع  بنابراین،.  شود  اسپرم  لوژیکیبیو   هایویژگی  در  توجهی

 . دهد کاهش را اسپرم پارامترهای

 

 بیان ژن  ؛، سطوح مالون دی آلدهیدDNAیکپارچگی   ؛پرمتزریق داخل سیتوپلاسمی اس ؛پیرولیدون پلی ونیل :ید یواژگان کل
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مبتلا   مارانی، در ب GSK3β (rs334558, rs3755557)ژن  سم یمورف ی پل ن یارتباط ب ل یو تحل هیتجز

 ی زوفرن یبه اسک

 
 3ی، محمد شکار2یری ، شهرام وز*1 ی مینع میس، ن1یتمندان یدرمحمد کرد، 1دهبارز  یمنتظر می مر

  رانیو بلوچستان، زاهدان، ا  ستانیدانشکده علوم، دانشگاه س  ،یشناس ست یگروه ز 1
  رانی، تهران، اواحد رودهن یدانشگاه آزاد اسلام ،یو علوم اجتماع  یدانشکده روانشناس ،ینیبال یگروه روانشناس2

 ران یهرمزگان، بندرعباس، ا یدانشگاه علوم پزشک ، یمولکول یپزشک قاتیمرکز تحق3

 

  چکیده
  یلکرد اساسعم  واند  کرده  یی( شناساSZ)   یزوفرنیژن مرتبط با استعداد ابتلا به اسک  کیرا به عنوان    GSK3ßمطالعات متعدد  

 نیمطالعه، ارتباط ب  نی. در اکندیبرجسته م  یشیضد روان پر  یداروها  یبرا  یبه عنوان هدفاین ظرفیت را  عصب،آن در رشد  

در    یشاهد-مورد  ، و مطالعه  یبررس  یزوفرنیاسکابتلا به  با خطر  GSK3ß(  rs334558  ،rs3755557  )ژن    سمیمورف  یدو پل

واکنش از  فرد سالم جدا شد. سپس،  100و  یزوفرنیمبتلا به اسک  ماریب  100از    DNAنمونه  .  شد انجام    رانیاز جنوب ا  یتیجمع

 ی. فراوانشداستفاده    GSK3ß (rs3755557,rs334558)پلی مورفیسم یالگوها یبررس ی( براPCR-RFLP) مراز یپل یارهیزنج

هارد  پ یژنوت تعادل  و  ها  آلل  ارز  نبرگیوا  یها،  گرفت.  یابیمورد  داد  نتایج    قرار  دارا  نشان  افراد  و   TA  پ یژنوت  یکه 

TA+AA  گاهیدر جا(  rs3755557 (T/A  ،  2/ 94هستند )  یزوفرن یدر معرض خطر ابتلا به اسک   ی به طور قابل توجه OR= ؛  

54 /1-61 /5 CI: 95%,  P= 0.0001( و )3/ 78 OR=   2-7/ 13؛ CI: 95%,  P<0.0001پ ی. به طور مشابه، ژنوتب ی( به ترت  GA    و

GA+AA  گاهیدر جا  rs334558 (G/A)  6/ 62)  داد  شیرا افزا  یزوفرنیخطر اسک  یتوجهطور قابلبه  زین OR= 3/ 4-13؛ CI: 

95%,  P<0.001و )  (   7/ 63 OR= 3/ 95-14؛  CI: 95% P<0.001, ).    نیب  یتوجهقابل  یما همبستگ  یهاافتهی  ق،یتحق  نیدر ا  

ب  GSK3ßژن    یهاسمیمورفیپل ابتلا  استعداد  اسکو  کرد.  یزوفرنیه  تحل  هیتجز  مشخص  تغ  ها  لیو  که  داد  در    راتیینشان 

  هی. توصباشد  یزوفرنیاسک  یبرا  یصیتشخ  اریمع  ک یتواند به عنوان    یم  مار یه بگروه کنترل و گرو  نیب ها    پ ی ژنوت  یفراوان

انجام   یفعل  یهاافتهی  دییأ ت  یبرا  ،متنوع  یکیژنت  یهات یجمع  انیبزرگتر در م  یهاحجم نمونه   با  ی بعد  قاتیکه تحق  شودیم

 شود. 
 

 PCR-RFLP ؛پلی مورفیسم؛ یزوفرنیاسک ؛GSK3ß :ید یواژگان کل
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 از کویر لوت ایران  مولد لیپاز یهااکتینوباکتر  یو شناسای یجداساز

 1ی دلفاردبدوی  ارسطو ،2نژاد، آزاده لهراسبی1زاده، صدیقه قاسم1ج خالقیو، م*1آبادیدولتبدیسمیرا عا

 ران، کرمان، ایدانشگاه شهید باهنردانشکده علوم، ، بخش زیست شناسی 1

 دانشگاه شهید باهنر کرمان، کرمان، ایران  ،پورموسسه پژوهشی افضلی بیوتکنولوژی سیستم،بخش  2 

 

 چکیده
دسته  سومین  آنزیم   لیپازها  هیدرولیتیک  از  کاربردهای  تری  پر  هیدرولیز  در  کلیدی  نقش  که  به  گلیسرولآسیلهستند  ها 

اسید و  اکتینوباکترهاگلیسرول  دارند.  آزاد  چرب  باکتریهای  از  که  می،  محسوب  مثبت  گرم  بزرگهای  دارای  ترین شوند، 

  به این پژوهش    .کنندها را تولید میز جمله آنزیما  عددیهای ثانویه متها هستند و متابولیت ژنومی در میان باکتری  یندازها

سویه لهشناسایی  تولیدکننده  ایران  ای  لوت  کویر  در  موجود  اکتینوباکترهای  از  دارداختصایپاز  نمونهص  میکروبی  .  های 

 .به وسیله ی کشت روی محیط های اختصاصی، فعال سازی شدند  2018تا  2017های شده از این منطقه طی سالآوریجمع

نمونه لیپاز  ها  سپس  تولید  ارزیابی  پلیت برای  تویین  بر روی  بر    کشت و آگار    80های حاوی  از گذشت هفت روز،   پس 

هاله قطر  اطری  اساس  کلنیشفاف  گرفتندها  اف  قرار  ارزیابی  از    .مورد  استفاده  و  اسپکتروفتومتری  روش  با  لیپاز  فعالیت 

از   که  تعیین شد   16S rRNAی  جیده شد. بهترین سویه بر اساس نتایج توالنیتروفنیل پالمیتات سن-سوبسترای اختصاصی پارا

  ی   با قطر هاله   Ga7 ی سویه  .را نشان دادنداز خود  از  شده، سه سویه توانایی تولید لیپمیان شش سویه اکتینوباکتر جداسازی

آنزیمیمیلی  7شفاف   فعالیت  و  به  5.45×10-7متر  دقیقه،  بر  تولیدکننده شناسایی شدبهتعنوان  میکرومول  به که    رین   متعلق 

Streptomyces sp.  باشد با  درصد    99  و  می  مطالعیافته  .دارد  Streptomyces indoligenesمشابهت  این  ه های 

باکتری اکتشاف  میکروبی  اهمیت  منابع  تأمین  در  را  لوت  کویر  همچون  سخت  مناطق  بومی  نشان  آنزیمهای  صنعتی  های 

بریGa7یسویه  دهد.می گندم  منطقه  دشوار  شرایط  با  سازگاری  دلیل  به  گرم،  که  میان،  محسوب  زمین  نقطه  شود،  ترین 

 . رودشمار می ای مناسب برای تولید لیپاز در صنایع مختلف بهگزینه
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   سودوموناسی در شرایط تنش باکتر  آرابیدوپسیس تجزیه و تحلیل ترانویسی گیاه

  5، فاطمه قلی زاده4بی، امین الله طهماس3زیاسر بی نیا، 2، محمد حامد قدوم پاریزی پور*1میرغفارشهریاریا

 گروه کشاورزی و منابع طبیعی، مرکز آموزش عالی اقلید، اقلید، ایران *  1
 یرانشکده کشاورزی، دانشگاه علوم کشاورزی و منابع طبیعی خوزستان، ملاثانی، اگروه حفظ نباتات، دان 2

 ایران  مرکز تحقیقات ویروس شناسی گیاهی، دانشکده کشاورزی، دانشگاه شیراز، شیراز، 3
 گروه کشاورزی، مرکز آموزش عالی میناب، دانشگاه هرمزگان، بندرعباس، ایران  4

 ، مجارستان ن رنهیو یاهی، موسسه کشاورزی، مرکز تحقیقات کشاورزی گروه فیزیولوژی و متابولومیک گ  5

 

 چکیده
مطالعه با هدف انجام    نی ا  .شوندیم  یبنددسته  یستیز  یها به تنش  یاهیگ   یزایماریب  یهایاز باکتر  یناش  یاهیگ   یهاشنت

توسط  آرابیدوپسیس  یسیرونو  یهاداده  زیمتاآنال  کی عفونت  به  پاسخ  های  در   .P. syringae pvو    P. syringae  باکتری 

maculicola    .منتشر شده    یبا استفاده از داده ها  یآلوده به باکترگیاه آرابیدوپسیس    یسینو رو  یژن و فاکتورها  انیبانجام شد

RNA-Seq  نیپروتئ-نیهاب، برهمکنش پروتئ  یژن هااز جمله    ،یاتی عوامل ح  ن،یقرار گرفت. همچن  یرسد برمور   (PPI  و )

  ی هابا ژن  یتوجهه طور قابلب  یکیولوژیب  ریمس  22قرار گرفتند. تعداد کل    لیو تحل  هی( مورد تجزmiRNAها )  RNA  کرویم

 39  ن،ی. همچنبدست آمد    KEGG  در آنالیز  ها و ژنومژن    لیلو تح  هیدر تجز  نییبالا/پا  می( با تنظDEGsمتفاوت )  شدهانیب

رونویسی   آرابیداز  فاکتور  باکتروپسیس  گیاه  عفونت  طول  اافت ی  رییتغ  یی ایدر  بر  علاوه  قابل    DEGs  5034  ن،ی.  طور  به 

 یهاژن   انیشدند. ب  میتنظ  نییبالا و پا  ب یبه ترت  2743و    2291تعداد    نیبدون تنش متفاوت بود که از ا  هانایبا گ   یتوجه

به باکتر  اهی و پاسخ محرک در گ   کی متابول  ندیفرآ  ،یسلول  ندیاسترس، فرآمربوط به پاسخ   . در مقابل،  افزایش یافت   یآلوده 

  ی هات یژن مرتبط با فعال  412  ،ی. با توجه به عملکرد مولکولهش یافت کا  وسنتزیو ب  یسلول  یندهایدر فرآ  لی دخ  یهاژنبیان  

باکتر  اهانیدر گ   دوردوکتازیو اکسکاتالاز،    ناز،یک  به  بیان داشت   یآلوده  و    درولازیه  در  فعال  یهاژنکه    ی، در حالافزایش 

ژن هاب شامل   نیان داد. مهم ترلبه را نش  189گره و    107  نیپروتئ-نیبرهمکنش پروتئآنالیز    .کاهش بیان داشت   ترانسفراز

در طول   ها  RNA  کروی مخانواده    41تعداد کل    ن،یه بر اژن ها بود. علاو   ریو سا  MYC2  ،WRKY40  ،WRKY33  یژن ها

با   آرابیدوپسیس  گیاه  عفونت    نییتع  ی باکتربرهمکنش  آرابیدوپسیس  شد.   .P. syringae pvو    P. syringaeتوسط  گیاه 

maculicola  هاب مرتبط    یهااز ژن  ی آنها برخ  انیکه در م  ،رددهنده به استرس را القا ک پاسخ  یرهایها و مسژناز    یبرخ  انیب

در عفونت    یدفاع  یرهای مس  یزیبرنامه ر  یل شده برااعما  یها  یاز استراتژ  یدرک واضح تر  جیشدند. نتا  ییبا دفاع شناسا 

 دهد.  یارائه م  آرابیدوپسیسدر  ییایباکتر 
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 Hycleus colligatus ،Mylabris هایترکیبات کانتاریدین در گونه  رسی فراوانی و تنوع بر

schrenki، Mylabris cincta  وHycleus schah   کرمان، ایران استاناز 

 1، جاماسب نوذری*2، ارسطو بدویی دلفارد1را السادات نژادقادریسا

 گروه گیاهپزشکی، پردیس کشاورزی و منابع طبیعی، دانشگاه تهران، کرج، ایران 1
 ایران  کرمان،  گروه زیست شناسی، دانشکده علوم، دانشگاه شهید باهنر کرمان، 2

 چکیده

برای دفاع در برابر شکارگرها، سنتز می شوند. همچنین  ملوییده  خانواده  ط  تاریدین و ترکیبات وابسته به کانتاریدین توسکان 

ت کش های  کانتاریدین و ترکیبات وابسته به کانتاریدین به عنوان آفت کش های زیستی شناخته می شوند. به علت اینکه آف 

ای گسترده  طور  به  آ  زیستی  جایگزینی  میبرای  استفاده  آفات  کنترل  در  شیمیایی  های  کش  میزان نشو   فت  بررسی  د، 

د،  کانتاریدین و ترکیبات وابسته به کانتاریدین )پالازونین و پالازونینیمیده( که به عنوان آفت کش های زیستی شناخته شده ان

مقدار   تحقیق  این  در  است.  های  ضروری  گونه  از  گونه  چهار  در  کولیگاتوس،  هیسل )  ملوییدهکانتاریدین  میلابریس  ئوس 

که در استان کرمان فراوان بودند، تعیین گردید. هر گونه به سه گروه شامل نر،   (هیسلئوس شه   نکتا وشرنکی، میلابریس سی

  داشت بالاترین سطح کانتاریدین را    هیسلئوس کولیگاتوسماده جفت شده و ماده جفت نشده، تقسیم شد. نتایج نشان داد که  

میلیمی  38،20±49،0) بر  برای    گرم(.کروگرم  کانتاریدین  وسطوح  سینکتا  میلابریس  شرنکی،  شه  میلابریس  به    هیسلئوس 

گرم بود. سطح کانتاریدین در ماده های جفت شده و  بر میلیمیکروگرم    3،49±0،03و    5،24±0،06،  12،44±0،17  ترتیب 

  وانند ت  می  نرها   فقط  که  داد  نشان   نتایجرا داشت.    ربه ترتیب بیشترین و کمترین مقدا  جفت نشده در همه گونه ها  های  ماده

 طول  در  نرها   از  را  سم  این   شده  جفت  های   ماده.  دهند  انتقال  ها  ماده   به   گیری  جفت   طول  در   و  کنند  سنتز  را   کانتاریدین

ی  برابر  در  ها  تخم  از  دفاع  برای  را  آن  و  کنند  می  دریافت   گیری  جفت  نوع  و   شکارگرها  حمله    در   تغذیه  تحریک 

در    پالازونینیمیده  و  پالازونین  مقدار  تحقیق  این  در  همچنین.  کنند  می  استفاده  هستند،  سماین    معرض  در  که   ارگرهاییشک

  می   نشاناین  د و  دیده نش  نرها   در  اما  ،شد  یافت   شده  جفت   های  ماده   در  پالازونینیمیده   و  پالازونین.  شد  تعیین  گونه   چهار

کانتاریدین   که  دهد به  وابسته  بن  کانتاریدین  با   یکسانی  انتقال  گویالترکیبات    نمی  کانتاریدین،  خلاف  بر   ابراین،ندارند. 

  بیشتر   کانتاریدین  درصد  گونه،  ی چهار  شده  جفت   های  ماده  در  که  داد  نشان  مطالعه  این.  شوند   منتقل  ماده  به  نر  از  توانستند

 د. بو  پالازونینیمیده و پالازونیندرصد  از
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  آلوده سازی در هنگام Sclerotinia sclerotiorum ییزا یماریب یهاژن   یس یرونو بررسی 

Brassica napus 
 * 2پور یز ی و محمد حامد قدوم پار *1یهنگامه طاهر 

 رانیا ،یخوزستان، ملاثان یعیو منابع طب  یدانشگاه علوم کشاورز ،یدانشکده کشاورز ،یاهی گ کیو ژنت دیتول یندسگروه مه  1

 رانیا  ،یستان، ملاثانخوز یعیو منابع طب یدانشگاه علوم کشاورز ،ی، دانشکده کشاورزگیاهپزشکیگروه  2

 

 چکیده
 Brassicaکلزا )  یهایمار یب  نیتراز مخرب  یکی  Sclerotinia sclerotiorumاز    ی( ناشSSRساقه )   ییای نیاسکلروت  یدگ یپوس

napus L.  .ییزایماریدر ب  لیدخ  یدیکل  یهامطالعه ژن   نیادر  ( در سطح جهان است  S. sclerotiorum    کلزا   آلودگیدر طول

کدو  ترجیح   همچنین  .دش  ییشناسا از  ب   نهیبه  ی هاکدون  افتنی  ی برا  ( CUB)  ناستفاده  در  و    انیموثر  در  عوامل  ژن  موثر 

بر    کلیدیژن    نیشد و چند  میترس  نیپروتئ-نیکنش پروتئشبکه برهم  بدین منظور  .مورد بررسی قرار گرفت   CUB  لیتشک

ابزار   رتبه  نییتع  CytoHubbaاساس  مشدند  یبندو  اساس  این  بر  شد .  ن  یهاژن که    شخص  بتا    تراتیکدکننده  ردوکتاز، 

با   دازیاکس  A  میکوآنز  -لیو آس  1  دراتیاتصال به کربوه مدول، خانواده  PA14  میندو  یحاو  نیگلوکاناز، پروتئ  داز،یوکوزگل

)  یشناسیهست  بررسی.  هستندمرتبط    SSR  یالقا هاGOژن  ژن  که  داد  نشان  متابول  ی(  به  آل  سمیمربوط   تیفعال  ،یمواد 

داشتند.  نیشتریب   یسلول  کی آناتوم  ت ی موجودو    یزوریکاتال را    یکیولوژی ب  ریمس  KEGG،  16مسیر    بررسی  نیهمچن  تعداد 

تعداد را نشان   نیشتریب  کی متابول  یرهایمرتبط با مس  یهاها ژنآن   انیرا نشان داد که در م  S. sclerotiorumتوسط    تنظیم شده

مؤثر کدون(،    ENCکدون(،    ق یتطب)شاخص    CAIشامل    CUB  یهادادند. شاخص در    GC  ی)محتوا  GC  ،GC3S)تعداد 

نسب  RSCUو    باز کدون(،  ت ی موقع  نیسوم از کدون مترادف  و    مثبت   یدهنده همبستگنشان  جینتا.  شدند  نیی( تعی)استفاده 

شد.    مشخص  CUB  یدهجهش در شکل  ت ی و ماه  انتخاب  فشار  یاثرات احتمال  نی. همچنبود  GC3Sو    GC  نیب  دارمعنی

 0/ 74از     CAI. محدودهباشدمیون  در استفاده از کد  ترکم  یریگنشان دهنده جهت   56/ 65تا    42/ 4  از  ENCمحدوده    نیانگیم

  بود که   CCA  ،  76 /1کدون  ی برا  RSCUاست. حداکثر    ی طیمح  یهاتنش  ه ب  یها در سازگارژناین    تیاهم  بیانگر  0/ 89تا  

نشان داد   جینتا  نیاهمچنین    مینه پرولین بود.آهای مترادف اسید  سه با سایر کدوننشانگر ترجیح استفاده از این کدون در مقای

ژن  یبرخ  S. sclerotiorumکه   القا  لیدخ  یهااز  آنز)  ی ماریب  یدر    وسنتز یب  ،یسلول  وارهید  کنندهب یتخر  یهامیمانند 

 را آلوده کند.  خود زبانی م اهی تا گ  کندیم تنظیم( را ک یمتابول یرهایو مس هیثانو  یهات ی متابول

 

 یسی رونو ؛Sclerotinia sclerotiorum ؛گرماریب و اهیگ کنشبرهم  ؛ییزا یماریب ؛ژن انیب  ؛ژن یشناس یهست :ید یواژگان کل

 
Please cite this paper as: Taheri, H., & Ghodoum Parizipour, M. H. (2024). Transcriptomic analysis of pathogenicity genes in 

Sclerotinia sclerotiorum affecting Brassica napus. Journal of Genetic Resources, 10(2) 232-243. doi: 

10.22080/jgr.2025.27934.1405 

http://sc.journals.umz.ac.ir/
https://doi.org/10.22080/jgr.2025.27934.1405
https://doi.org/10.22080/jgr.2025.27934.1405

