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  SCoTمورفولوژیکی و نشانگرهاي  صفات از   استفاده گیلاس با  ژنوتیپ   28 ژنتیکی   تنوع ارزیابی

 در شمال غرب ایران 

 2، روح الله حق جويان*1، اصغر استاجي1، عليرضا قنبري 1يوسف عطاپور 

 ، اردبيل، ايراندانشگاه محقق اردبيليدانشکده کشاورزي و منابع طبيعي، گروه علوم باغباني ، 1
 موسسه تحقيقات علوم باغباني کرج، ايران 2

 

  چکيده

بطور کلي در مناطقي با آب و هواي معتدله رشد مي کند. به دليل اهميت اقتصادي گيلاس    .Prunus avium L)گيلاس )

)منطقه اي در شمال غرب ايران(، انتخاب ژنوتيپ هاي برتر به عنوان پايه هاي    نو تنوع ژنتيکي بالاي آن در منطقه ارسبارا

 9صفت کمي و    11ژنوتيپ گيلاس با    28نوع ژنتيکي  مقاوم اهميت بالايي براي برنامه هاي اصلاحي دارد. در اين مطالعه، ت

در منطقه آفيل اهر )منطقه اي در ناحيه ارسباران( مورد بررسي قرار گرفتند. در    SCoT  نشانگرهايصفت کيفي و همچنين  

که   اولين آزمايش، صفات کمي و کيفي ميوه، برگ، درخت و گل مورد ارزيابي قرار گرفتند. نتايج همبستگي صفات نشان داد 

خوشه تجزيه  داشت.  وجود  شده  گيري  اندازه  مورفولوژيکي  صفات  از  برخي  بين  داري  معني  و  مثبت  صفات  ارتباط  اي 

، تنوع ژنتيکي SCoTآغازگر    12ها را در دو گروه اصلي قرار دادند. در دومين آزمايش با استفاده از  مورفولوژيکي ژنوتيپ 

نتا گرفت.  قرار  بررسي  مورد  داد  ژنوتيپ هاي گيلاس  نشان  استفاده    12يج  مورد  دادند و    %89/ 9آغازگر  نشان  چندشکلي 

باندهاي چندشکل بين   تعداد  آلل هاي مشاهده شده )بود.    5/ 3باند و ميانگين    9تا    2همچنين  (،  Ne( و موثر )Naتعداد 

بود. تنوع بالايي در گروه    5/ 07،  3/ 78،  8/ 27،  11( بطور ميانگين برابر با  RPقدرت تشخيص )(،  MIشاخص نشانگري )

  و تجزيه ساختار  Diceبندي ژنوتيپ ها براساس تجزيه خوشه اي مشاهده شد. تجزيه خوشه اي براساس ضريب تشابه  

ع ژنتيکي بالايي وجود  ژنوتيپ گيلاس تنو   28نتايج نشان داد که بين  ها را به هشت گروه دسته بندي کرد.  جمعيت، جمعيت 

  دارد. اين مطالعه، براي محافظت و مديريت منابع ژنتيکي گيلاس براي برنامه هاي اصلاحي بعدي مفيد خواهد بود.

 

 تجزيه ساختار جمعيت ؛Prunus avium ؛مورفولوژي ؛نشانگر مولکولي ؛اي تجزيه خوشه واژگان کليدي:

 

Please cite this paper as: Atapour Y, Ghanbari A, Estaji A, Haghjooyan R. 2022. Evaluation of genetic diversity of twenty-

eight sweet cherry genotypes by morphological traits and SCoT markers in the Northwest of Iran. J Genet Resour 8(2): 138-146. 

doi: 10.22080/jgr.2022.22815.1293. 
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 اي مقایسه  ژنومیکس از  استفاده   گندم دوروم با خشکی تنش   به  پاسخگو هايژن  بیان  ارزیابی

 * 2حيدري  بهارک و  1حيدري ،پيوند 1حيدري شادي

 ايران تهران، اسلامي، آزاد دانشگاه تحقيقات، و علوم  واحد  نباتات، اصلاح گروه 1

 ايران  کرمانشاه،  اسلامي، آزاد دانشگاه کرمانشاه،  واحد  کامپيوتر، مهندسي گروه 2

 چکيده
 استتتفاده جمعيتتت، سريع افزايش دنبال به و است   کاهش  حال  در  زراعي  محصولات  توليد  سطح  آب،  منابع  شدن  محدودتر  با

 منتتاط   در  کشتتت   هتتد   با  خشکي  به  مقاوم  محصولات  توسعه  بنابراين.  است   يافته  افزايش  اصلي  غذايي  محصولات  از  بشر

خشتتکي گنتتدم  بتته تحمل تبيين زير، پژوهش از  هد .  ارزش زيادي خواهد داشت   کشور  غذايي  نيازهاي  تأمين  براي  خشک

 کتابخانتته (EST) شده بيان توالي هاياي برچسب مقايسه تحليل و تجزيه طري  از (Triticum turgidum ssp. durum) مدورو

 هتتاروارد دانشتتگاه داده پايگتتاه از اوليتته هايداده. بود EST 4485 با  خشکي  تنش  تحت   کتابخانه  و  EST  2534  با  تنش  بدون

 EGassembler  افتتزار  نتترم  از  استتتفاده  بتتا  هتتايونيژن  کتابخانتته، همتته  دو  بتتين  هايبه منظور شناسايي شباهت   .شد  آوريجمع

 و پتتروتنين تجزيتته  تکتتراري  غيتتر  داده  پايگاه  برابر  در  CLCbio  افزار  نرم  توسط  X-blast  طري   از  سپس  و  شدند  بنديسرهم

 EST  150  از  بتتيش.  شتتد  استتتفاده  IDEG6ابتتزار  وب  از  آماري،  نظر  از  شده  بيان  هاي افتراقيژن  شناسايي  براي.  شدند  تحليل

 خشتتکي به پاسخ در هاEST از %85 از بيش آن در  که  شد  شناسايي  IDEG6  افزار  نرم  Audic-Claverie  هآمار  توسط  متفاوت

 تمتتام.  شتتد  استتتفاده  ژن  عملکتتردي  تفستتيرهاي  بنديدستتته  بتتراي  GoMapMan  ايمقايستته  بنديطبقه  ابزار.  شدند  تنظيمفرا  

 ،(5%)  انتقتتال  ،(25%)  تنظيمي  مسيرهاي  ،(19%)  انرژي  و  فتوسنتز  يعني  عملکردي،  گروه  هفت   به  دارمعني  افتراقي  هاييونيژن

 و( 4%) ستتلولي توستتعه و ستتازماندهي  ،(19%)  ستتلولي  متابوليستتم  ،(11%)  خشتتکي  تتتنش  بتته  پاستتخ  گيتتاه،  دفاع  ها،هورمون

 صتتفات  از  برختتي  که  داد  نشان  ايمقايسه  تحليل  و  تجزيه.  شدند  تقسيم  (17%)  نشده  بنديطبقه  همچنين  و  متفرقه  فرآيندهاي

 CPL و هليکازهتتا) نمتتو  و رشد هورموني، مسيرهاي و تنش به پاسخ به مربوط هايژن جمله از T. turgidum اميد بخش در

 طتتور  ستتموم بتته  تجمتتع  از  جلتتوگيري  و  (HSP)  غشتتا  پايتتداري  (،هااسموليت   و  ناقلين)  سلولي  آب  محتواي  حفظ  (،فسفاتاز

 دوروم گنتتدم خشتتکي تحمتتل در را هليکاز نقش برجسته طور به مطالعه اين. شوندمي تنظيم خشکي  تنش  توسط  اختصاصي

 در متحمتتل ارقتتام از استتتفاده هتتد  بتتا T. turgidum خشکي به تحمل ارزيابي براي هاييشاخص همچنين و دهدمي نشان

 کند.مي ارائه ايران  خشک نيمه و  خشک  مناط  در اصلاحي  هايبرنامه

 

 و ؛ تجزيتتههتتاي عملکتترديگروهشتتده؛  بيان توالي هايخشکي؛ برچسب  به مقاوم اي؛ رقممقايسه  ژنوميکس  :کليدي  واژگان

 فيزيولوژيکي ژن؛ فرآيندهاي  بيان تحليل
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از مارمولک شکم سبز    Karyolysus sp. (Apicomplexa: Adeleorina)اولین گزارش از  

Darevskia chlorogaster   در ایران بر اساس خصوصیات مولکولی 
 2و سميه ويسي *1، حسين جوانبخت1اسماعيل نوغانچي

 ايران گروه زيست شناسي، دانشکده علوم پايه، دانشگاه گيلان، رشت، 1
 ايران ، کرمانشاه، رازيگروه زيست شناسي، دانشکده علوم پايه، دانشگاه 2

 

 چکيده
در    ميزبان  شايستگي  کاهش چشمگير  و  جامعه  ساختارهاي  کل  به  دادن  فرايندهاي جمعيتي، شکل  در  تعامل  با  ها  انگل 

طبيعت نقش مهمي در اکوسيستم ها ايفا مي کنند. شاخه آپي کمپلکسا گروه متنوعي از انگل هاي خوني تک سلولي اجباري  

ان معرض  در  هاي خزندگان  گونه  هستند.  پراکنش وسيع  و  با  ها  گاريني  هموگري  از جمله  کمپلکسا  آپي  هاي خوني  گل 

، با پراکنش وسيع در مارمولک ها Adeleorinaهموسپوريدين ها قرار دارند. انگل هاي هموگري گاريني متعل  به زير راسته  

اند.  جنس   انگل هاي    Karyolysus Labbe, 1894   (Apicomplexa: Adeleorina: Karyolysidae)توزيع شده  از  متشکل 

اين   ناقل  پالنارکتيک يافت مي شود.  از جنس هاي مامولک هاي  هموگري گارين داخل سلولي است که در طيف وسيعي 

هستند. در مطالعه حاضر، ما به شيوه مولکولي، خصوصيات انگل هاي    Ophionyssusانگل ها، مايت هاي گاماسيد از جنس  

مارمولک   در  را  گاريني  هموگري  سبز  خوني  داديم  Darevskia chlorogasterشکم  قرار  بررسي  مورد  ايران  شمال  . در 

  Hep900و    Hep300انگل هاي خوني هموگري گاريني در خزندگان با استفاده از پرايمر هاي    18S rRNAقسمتي از ژن  

ي بلاست هم رديف بدست آمده از بانک ژني در ط  DNAجفت باز، با توالي هاي    493با طول    DNAتکثير شد. توالي هاي  

% همانندي  بلاست  آناليز  شدند.  جنس     100سازي  انگل  از  شده  گزارش  توالي  آناليز   Karyolysusبا  کرد.  آشکار  را 

که   Ophionyssusدر مايت هاي    Karyolysus sp. (KJ461944)فيلوژنتيکي دلالت دارد که هاپلوتايپ بدست آمده با توالي  

به علاوه اين مطالعه اولين تعيين خصوصيت    در مجارستان جداسازي شده بود، مشابهت دارد.  Lacerta viridisاز مارمولک  

انگل  Karyolysus  انگل هاي  گونه  از  گزارش  اولين  همچنين  و  ايران  هاي  مارمولک  جنس    Karyolysus  در  که  است 

Darevskia  باره ميزبان ج اطلاعات بيشتري در  کند. مطالعه حاضر  آلوده مي  گونه هاي  را  پراکنش و ميزبان ويژگي   ديد، 

Karyolysus   .مهيا مي کند و يافته جديدي جهت مشخص کردن دقي  روابط فيلوژنتيک اين گونه در آينده مي باشد 

 
 خزندگان  ؛پروتوزوآ ؛هموگري گارين ؛انگل هاي خوني :يديواژگان کل
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Adeleorina) from green bellied lizard Darevskia chlorogaster in the North of Iran. J Genet Resour 8(2): 158-164. doi: 
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نوکلئوتیدي  هاي تک مورفیسم و پلی  RNAهاي احتمالی جدید  اي برهمکنش آنالیز درون رایانه 

 دخیل در تکامل دندان   TFAP2و  MSX2  ،SHH ،SMAD7هاي مضر مرتبط با ژن 
 

 *سخت نژادساجده نقيان فشارکي، سجاد سي

 شناسي، دانشکده علوم، دانشگاه رازي، کرمانشاه، ايرانگروه زيست

 

  چکيده
( براي تعيين SNPsژن و چند شکلي تک نوکلنوتيدي )  ، الگوهاي تنظيمRNAهاي  هاي بيان ژن، برهمکنششناسايي پروفايل

دندان  طبيعي  تکامل  دخيل  مولکولي  آسيب سازوکارهاي  و  )اُدونتوژنز(  ميها  مهم  دندان  و  دهان  اختلالات  باشد. شناسي 

رايانه درون  مطالعة  اين  پروتنينبنابراين،  شناسايي  هد   با  برهمکنش اي،  جديد،  مرتبط  SNPsو    RNAهاي  هاي  با    مضر 

سازي مسير و آناليز  ( انجام شد. پس از غنيMSX2 ،SHH  ،SMAD7  ،TFAP2چهار ژن اصلي دخيل در فرآيند تکامل دندان )

برهمکنشهستي ژن،  و شبکهشناسي  پروتنينها  غيرکد    miRNA-RNAو    mRNA-microRNA (miRNA)پروتنين،  -هاي 

بالقوه    SNPsآناليزهاي بيوانفورماتيک يکپارچه تعيين شد. همچنين،  شده با استفاده از  هاي انتخاب  براي ژن   (lncRNA)کنندة  

ژن در  پروتنينمضر  ساختار  بر  آنها  پيامدهاي  و  اعتبار  نهايت  در  و  شدند  شناسايي  شده  انتخاب  ابزارهاي  هاي  توسط  ها 

را به عنوان فاکتورهاي    VEGFAو    UBE2I  ،RNF111  ،MYBL2بيوانفورماتيک اختصاصي بررسي شد. نتايج اين مطالعه  

به    TFAP2Aو    MSX2  ،SHHجديدي که ممکن است در تکامل دندان دخيل باشند معرفي کرد. همچنين مشخص شد که  

اين،  هد  قرار مي   hsa-miR-432-5pو    hsa-miR-6775-5p  ،hsa-miR-149-3pترتيب توسط   بر  -hsa-miRگيرند. علاوه 

134-5p  هاي  بيان ژنSHH    وTFAP2A  ظيم کرد.  را تنLINC02035    وC3orf35  عنوان  نيز بهlncRNAs    مهمي معرفي شدند

شبکه   در  است  ممکن  با  درون  RNAکه  رقابتي  به    SHHزاي  اتصال  همچنين،    hsa-miR-149-3pبراي  باشند.  دخيل 

LINC00319    باhsa-miR-6775-5p  طور غيرمستقيم بيان  برهمکنش و بهMSX2   اعي از  را تنظيم کرد. ما همچنين انوSNPs  

هاي مرتبط خود را تغيير دادند.  هاي مورد بررسي، شناسايي کرديم که ساختار طبيعي و در نتيجه عملکرد پروتنينرا در ژن

کند که ممکن است براي تکامل طبيعي  را معرفي مي  SNPsو    miRNAs  ،lncRNAsها،  اين مطالعه، براي اولين بار، پروتنين

 هاي دهان و دندان مهم باشند. شناسي بيماريدندان و آسيب 

 
 هاي تکامل دندان؛ ژنSNP؛  miRNAs؛ lncRNAآناليز بيوانفورماتيک؛  واژگان کليدي:
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 :  .Medicago orbicularis (L.) Bartalروي جمعیت هاي  مطالعات سیستماتیکی

   بررسی خصوصیات مولکولی، مورفولوژیکی و اکولوژیکی
 1، ايرج مهرگان4، محمد مهدي دهشيري3، ارنست اسمال2، مصطفي اسدي1مرشديزهرا 

 ران ي تهران، ا ،يدانشگاه آزاد اسلام قات،يواحد علوم و تحق  ،يشناس ستي گروه ز1
 ران ي کشاورزي، تهران، ا جي آموزش و ترو قات،يجنگلها و مراتع کشور، سازمان تحق  قات يمؤسسه تحق 2

 کانادا، اتاوا، کانادا  ييغذا -يو کشاورز يمؤسسه  کشاورز ،يگروه علوم و تکنولوژ3

 راني بروجرد، ا ،يواحد بروجرد، دانشگاه آزاد اسلام ،يشناس ستي گروه ز4

 چکيده
که از مناط  غرب، شمال غرب   .Medicago orbicularis (L.) Bartalدر اين مقاله، صفات مورفولوژيکي نيام يازده جمعيت   

داخلي   انداز  فاصله  نواحي  تنوع  اين،  بر  گرفته است. علاوه  قرار  بررسي  مورد  اند  آوري شده  ايران جمع  و جنوب غرب 

(nrITS, ITS1+5.8s+ITS2)    در چهار جمعيتM. orbicularis    مورد تجزيه و تحليل و بررسي قرار گرفت. تجزيه و تحليل

فيلتيک با درجه حمايت خوبي را تشکيل  يک کلاد مونو   M. orbicularisان داد که تمام جمعيت هاي  فيلوژنتيک مولکولي نش

اي  ( و تحليل خوشهPCAهاي اصلي )دهند در حالي که هيچ الگوي جغرافيايي خاصي مشاهده نشد. نتايج تحليل مولفهمي

ها بود. علاوه  رفولوژي و توزيع جغرافيايي جمعيت دهنده رابطه بين مو رغم منفي شدن تست منتل(، نشان)روش وارد( )علي

و تجزيه و تحليل خوشه اي تعيين شدند. تجزيه و تحليل همبستگي    PCAبر اين، سه گروه جغرافيايي متمايز با استفاده از  

ميا و  درجه حرارت  ميانگين  ارتفاع،  اين حال،  با  بود.  منفي  اغلب  مورفولوژيکي  و صفات  اکولوژيکي  متغيرهاي  نگين  بين 

دماي ماهانه خاک همبستگي مثبت نشان دادند. اثر نسبي باد بر تمامي صفات مورفولوژيکي نيز مشاهده شده است. دو صفت  

)  -مورفولوژيکي   دانه  کل  )STNتعداد  ميوه  قطر  و  در غلا    )FDM  )-    دو صفت بين  دادند.  نشان  را  داري  معني  تنوع 

  FDMو    STN( با بالاترين ميزان  MRV( و مريوان )PVHده شد. پاوه )مذکور در تمامي جمعيت ها رابطه مستقيمي مشاه

توان اينطور فرض کرد که ميزان هاي اصلاحي و حفاظتي در آينده نشان دادند. در مجموع، مي پتانسيل مفيدي را براي برنامه

گونه  M. orbicularisدر    STNبالاي   با  مقايسه  ديگر  )در  اير  Medicagoهاي  در  مطالعه  مانند  مورد   .M. minima  ،Mان 

sinskiae    وM. polymorpha  تنوع الگوي جغرافيايي و  ايجاد  بذر دو عامل اصلي موثر در  باد بر توزيع  تأثير  ( و همچنين 

 مورفولوژيکي مي باشند.

 

 ؛ فيلوژني Phenetic؛ ITSکلاديستيک؛ اثرات اکولوژيکي؛  واژگان کليدي:
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 ارتباط استروئیدهاي تخمدان در مایع فولیکولی با میزان حاملگی در زنان مبتلا به تخمدان 

 (IVF)پلی کیستیک یا سالم در طی لقاح آزمایشگاهی 

 1، سهامه محبي1*، سميه عرب زاده1ريحانه محمدي

 ران ي آل طه، تهران، ا ي مؤسسه آموزش عال  ه،ي دانشکده علوم پا ،يشناس ستي گروه ز1

  چکيده

( در متتايع فوليکتتولي Tتستوستتترون )( و E2(، استتتراديول )P4هد  از اين مطالعه بررسي تأثيراحتمالي غلظت پروژسترون )

(FF( بر ميزان لقاح، لانه گزيني و حاملگي بيوشيميايي در بيماران مبتلا به تخمدان پلي کيسيتک )PCO در طي درمان لقتتاح )

 26ستتال و    42تتتا    24خانم با تخمک گذاري نرمال )کنترل( در رنج ستتني    30( مي باشد. در اين مطالعه،  IVFآزمايشگاهي )

از دو بيمارستان انتخاب شدند. در روز بازيتتابي تخمتتک،   IVFسال تحت درمان    37تا    21، در رنج سني  PCOتلا به  خانم مب

مايع فوليکولي از بيش از يک فوليکول قبل از تخمک گذاري براي اندازه گيري ميزان هورمون ها بتتا استتتفاده از روش الايتتزا 

شده با نسبت لقاح، لانتته گزينتتي و حتتاملگي بيوشتتيميايي بتتا استتتفاده از  جمع آوري شد. ارتباط بين ميزان استروئيدهاي ذکر

، ستتطح متتايع PCOآزمون هاي آماري اسپيرمن، من ويتني و رگرسيون بررسي شد. در بين پيامدهاي ارزيابي شده، در گتتروه 

(. در هر دو گروه، ميزان متتايع فوليکتتولي P=050.0داري با ميزان لقاح نشان داد )همبستگي معکوس معني  Tو    E2فوليکولي  

E2/T  ( با ميزان لانه گزينيP=0.024    گروه کنترل، در مقابلP=0.009    گروهPCO( و حاملگي بيوشتتيميايي )P=0.020  گتتروه

مايع فوليکولي  E2/P4( همبستگي مثبت نشان داد. علاوه بر اين، در گروه کنترل ميزان  PCOگروه    P=0.012کنترل، در مقابل  

( ارتباط مثبتتت نشتتان داد. نتتتايج متتا بتتراي P=0/ 050( و هم با ميزان حاملگي بيوشيميايي )P=0/ 047هم با ميزان لانه گزيني )

 E2/Tمايع فوليکولي ممکن است بر کاهش نستتبت لقتتاح تتتأثير بگتتذارد. نستتبت    Tو    E2اولين بار نشان داد که ميزان بالاي  

گزيني و حاملگي موفقيت آميز بتتدون توجتته بتته علتتت نابتتاروري باشتتد. ت لانهتواند فاکتور مناسبي جهت پيش بيني نسبمي

مي تواند فاکتور پيش بيني کننده مطلتتوبي بتتراي ميتتزان لانتته   E2/P4همچنين، در خانم هايي با تخمک گذاري نرمال، نسبت  

اي، از جملتته ک زمينتتهگزينتتي و حتتاملگي بيوشتتيميايي باشتتد. فراتتتر از نتتتايج ذکتتر شتتده، فرآينتتدها و مستتيرهاي پاتولوژيتت 

تواند مفاهيم قدرتمندي در تبيين علت ستتندرم ( ميHPOتخمدان )-هيپوفيز-وقفه در محور هيپوتالاموسهيپرآندروژنيسم و  

و آنزيم هتتاي کاتتتاليزوري مستتنول در مستتيرهاي استتتروئيدزايي   SHBGsهاي ژنتيکي  تخمدان پلي کيستيک و تغيير در گونه

هتتاي متترتبط بتتا هاي استروئيدي ذکر شتتده و عملکتترد ژنهاي احتمالي بين هورمونکنون همبستگيباشد. در همين راستا، تا

 مورد بررسي قرار گرفته است.  PCOSهاي استروئيدي در مسيرهاي پاتوفيزيولوژيک درگير در ها و هورمونگنادوتروپين

 
کليدي: آزمايشگاهي  واژگان  لقاح  هيپرآندروژنيسم؛  تخم(IVF)لقاح؛  سندرم  )؛  کيستيک  پلي  حاملگي؛  PCOSدان  (؛ 

 استروئيدها 
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 عنوان پارامتر شاخص استعداد در بیماران چاق  به  rs2241766گري چندریختی  غربال

 با سطح بالاي کلسترول 

 2محمد احدي، علي *1الله نخعي سيستاني، روح1نگار ربيعي فرادنبه

 گروه زيست شناسي سلولي و ملکولي، دانشکده شيمي، دانشگاه کاشان، کاشان، اصفهان، ايران 1

 گروه ژنتيک، دانشکده علوم، دانشگاه شهرکرد، شهرکرد، ايران2

 

 چکيده
در سال  که  بيماري چندعاملي است  بهچاقي يک  اخير  يافته  هاي  افزايش  توسعه  در حال  در کشورهاي  است. عدم شدت 

تعادل در دريافت و مصر  انرژي که نتيجه عوامل مختلفي است از جمله رژيم غذايي، رفتار، محيط، و عوامل متابوليکي و  

توانند بر  کنند ميهايي که اشتها و متابوليسم را کنترل ميها در ژن تدريج به اين بيماري بينجامند. جهشتوانند بهژنتيکي، مي

-است آديپوکيني ضروري در کنترل هم  ADIPOQاثر بگذارند. پروتنين آديپونکتين که محصول ژن    هاي مختلف چاقيجنبه

شود. اين پروتنين هورموني حساس به انسولين است  ايستايي انرژي و ذخيره چربي است و از بافت چربي سفيد ترشح مي

  را با چاقي ADIPOQاز ژن  G<T 45 +rs2241766آيد. در اين مطالعه، ما ارتباط چندريختي که سطح آن در چاقي پايين مي

( و کلسترول تام در جمعيت TGگليسيريد )(، تريLDLچگال )ليپوپروتنين کم  ،(HDLو سطح خوني ليپوپروتنين پرچگال )

موردي مطالعه  اين  در  شد.  بررسي  بروجن  نمونه-شهر  تأمين کنترلي  آزمايشگاه  به  که  چاقي  به  مبتلا  افراد  از  خون  هاي 

در خون بيماران با استفاده از   LDLو  HDLگليسيريد، کلسترول تام، اجتماعي شهر بروجن مراجعه کرده بودند اخذ شد. تري

بعد    6-آلفا مرحله  در  شد.  بررسي  نمونه  DNAاتوآناليزور  خون  از  بررسيتام  منظور  به  و  شد  استخراج  چندريختي    ها 

rs2241766    ژن محدوده  ADIPOQاز  قطعات  )روش چندريختي طول  آنRFLPاي  روي  بر  اين  (  نتايج  گرفت.  انجام  ها 

مربع کاي    p-valueهاي اين چندريختي و چاقي وجود ندارد )ها و ژنوتيپ مطالعه نشان داد که هيچ رابطه معناداري بين آلل

(. هيچ  0/ 32-4برابر با / 14  95با سطح اطمينان %  1/ 155ها، نسبت شانس  و ژنوتيپ ها  بود براي آلل  0/ 85و    0/ 82ترتيب  به

رسد  نظر ميهاي اين چندريختي وجود ندارد. برمبناي نتايج ما، بهارتباط معناداري بين خصائص ليپيد خون بيماران و ژنوتيپ 

-هاي ما تحت تأثير قرار نميچاقي را در نمونه  شناسيسبب   ADIPOQژن    rs2241766هاي چندريختيها و ژنوتيپ که آلل

 . دهد

 

 چندريختي ؛  چاقي ؛سطح کلسترول؛ ADIPOQژن  :يد يواژگان کل
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 ( رقم یاقوتی  Vitis viniferaهاي انگور )برداري بر ویژگی تاثیر محلول پاشی جیبرلین و حلقه
 

 1، مهسا امامي1حسن ملکي لجاير، 1زهرا خزائي، 2حسن قرباني قوژدي، *1ياصغر استاج
 گروه علوم باغباني ، دانشکده کشاورزي و منابع طبيعي، دانشگاه محقق اردبيلي، اردبيل، ايران1

 گروه علوم باغباني ، دانشکده علوم، دانشگاه گناباد، گناباد، ايران2

 

 چکيده 
ها  رقم تراکم و اندازه کوچک حبه  ترين مشکل اينرقم انگور ياقوتي زودرس ترين رقم انگور شناخته شده ايران است. مهم

هاي نامطلوب  شوند. اين ويژگي( تنظيم مي 3GAهايي است که اکثرا توسط اسيد جيبرلين )مي باشد که اين ويژگي تحت ژن 

( براي افزايش  Gو حلقه برداري )  3AGدهد. براي کاهش اين مشکل، ما از  بازار پسندي و سوددهي محصول را کاهش مي

  10ميلي گرم در ليتر و در سه زمان )  120و    90،  60،  0در چهار غلظت    3AGو کيفي استفاده کرديم. تيمار  هاي کمي  ويژگي

ها و در مرحله تشکيل  روز قبل از گلدهي، در اوسط و بعداز گلدهي( به کار برده شد. تيمار حلقه برداري در قاعده شاخه 

موفولوژيکي و  حبه آزمايش، صفات  اين  در  انجام گرفت.  اندازهها  تيمار  بيوشيمايي مختلفي  که  داد  نشان  نتايج  گيري شد. 

3AG    وG  هاي کمي و کيفي داشته است. هر دو تيمار طول حبه، وزن حبه، قطر حبه، عرض  دار مثبتي بر ويزگيتاثير معني

آلدئيد مالون دي  پرولين،  تيتراسيون، مواد جامد محلول کل،  قابل  ، 2O2H، ميزان  حبه، عرض خوشه، طول خوشه، اسيديته 

فعاليت   کاتالاز،  فعاليت  اکسيداني،  آنتي  ظرفيت  فلاونوئيد،  ميزان  آسکوربات،  ميزان  آنتوسيانين،  ميزان  کل،  فنول  ميزان 

اند. اثرات  پراکسيداز، فعاليت پلي فنول اکسيداز، فعاليت سوپر اکسيد دسموتاز و فعاليت آسکوربات پراکسيداز را افزايش داده 

داري وزن حبه، ميزان پرولين، ظرفيت آنتي کسيداني، ميزان آسکوربات، فعاليت  نشان داد آنها بطور معني   Gو    3AGمتقابل  

را   دسموتاز  سوپراکسيد  فعاليت  و  کاتالاز  فعاليت  پراکسيداز،  آسکوربات  فعاليت  اکسيداز،  فنول  پلي  فعاليت  پراکسيداز، 

 هاي کمي و کيفي را در انگور رقم ياقوتي بهبود ببخشند.  يژگيتوانند وافزايش دادند. اين تيمارها بصورت اميد بخشي مي

 

 پرولين ؛ 3GAفعاليت آنزيمي؛  متراکم؛ ؛صفات بيوشيميايي :يد يواژگان کل
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 در   زایی رویانیافته هاي سیتولوژیکی جدید در مورد رشد گامتوفیت و 

 (L. aestivum Triticum)  گندم

 2سلطاني جلال ،1راد چهرگاني عبدالکريم ،1عزيزي کلثوم

 ايران  همدان، سينا، بوعلي دانشگاه علوم، دانشکده شناسي،   زيست گروه 1
 ايران  همدان، سينا، بوعلي دانشگاه کشاورزي، گياهپزشکي، دانشکده  گروه 2

 

 

  چکيده
 Triticumروي  تا شکوفايي بساک و نمو دانه در تخمدان،    مطالعات نمو بساک و پرچم، اسپورزايي از مراحل پيش ميوز 

aestivum L    انجام گرفت. نتايج نشان داد که بساک ها چهار کيسه گرده اي بوده و الگوي نمو ديواره آنها از نوع تک لپه مي

مياني و دو لايه سلولي د تاپي و لايه  از دو لايه سلول موقتي داخلي، شامل   ائمي خارجي شامل لايه  باشد. ديواره بساک 

طي   ميکروسپورها  تتراد  بودند.  اي  هسته  دو  يا  يک  بلوغ  هنگام  در  تاپي  هاي  سلول  بود.  شده  تشکيل  اپيدرم  و  مکانيکي 

سيتوکينز ناهمزمان تشکيل شد و از نوع تتراگونال بود. دانه هاي گرده بالغ از نوع سه سلولي و تک منفذي بودند. تشکيل  

ن هاي سلولي متفاوت، قطبيت در لايه تاپي و نحوه تشکيل کالوز در اطرا  سلول هاي داخل کيسه  سلول هاي تاپي از لاي

نوع   از  نمو  ابتداي  در  همچنين  بود.  کم خورش  و  دو جداره  نوع  از  تخمک  مي شدند.  هاي جديد محسوب  يافته  گرده، 

ر داشت، به مگاسپور عملکردي نمو يافت و  راست و در مراحل پاياني از نوع واژگون بود. مگاسپوري که در سمت شالاز قرا

کيسه روياني تک هسته اي را ايجاد کرد. سلول هاي آنتي پود در طي نمو، تقسيم شدند و به همين دليل يک نوع تغيير يافته 

و  از کيسه روياني نوع علف هفت بند مشاهده شد. اولين تقسيم سلول تخم قبل از سلول مادر اندوسپرم انجام شد و طي آن د

ابتدا طي تقسيم هسته سلول مادر اندوسپرم، اندوسپرم هسته اي ايجاد شد اما در مراحل بعدي   سلول مشابه ايجاد شد. در 

افتاد. اندوسپرم شامل سه نوع سلول متفاوت بود، يک لايه آلورون در اطرا  کيسه روياني، سلول   اتفاق  آنها  سلولي شدن 

غليظ، و سلول هاي اندوسپرم واکوئله شده ي بزرگتري که با فاصله بيشتري از  هاي اندوسپرم اطرا  رويان با سيتوپلاسم  

رويان قرار گرفته بودند. رسوب باقي مانده هاي کالوز در ورودي منفذ ميکروپيل در مرحله تتراد مگاسپورها، تنوع در نوع  

 سلول هاي اندوسپرم و برخي جزئيات ديگر از روند نموي، يافته هاي جديد هستند.

 
 .Triticum aestivum Lرويان زايي؛ تاپي؛ ميکروسپورزايي؛ مگاسپورزايي؛   اژگان کليدي:و
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 ( در  Acer velutinum (Boiss.)تنوع منشأ و تعیین محدوده بذري نهال هاي افراپلت )

 جنگل هیرکانی 
 2، کامبيز اسپهبدي1؛ مسعود طبري1حامد يوسف زاده

 گروه جنگلداري، دانشکده منابع طبيعي و علوم دريايي، دانشگاه تربيت مدرس، تهران، ايران1
 طبيعي و کشاورزي استان مازندارن مرکز تحقيقات و آموزش منابع  2

 

 چکيده
در اين تحقي ، آزمون پرونانس )دو ساله( بر   ( داراي پراکنش وسيع در سرتاسر جنگل هيرکاني است.  Acer velutinumافراي پلت )

انجام شد. در سال اول، ارتفاع نهال و نسبت قطر به ارتفاع    شده از طبقات مختلف ارتفاعيآوري اساس هفت جمعيت افرا پلت جمع 

يافت. داري کاهش  معني  به طور  ها،  بذر جمعيت  مبداء  افزايش  با  ها  در   همه جمعيت  يقه  قطر  در  داري  معني  تفاوت  اين حال،  با 

  1200  <هاي ارتفاعات بالاتر )  متر( در مقايسه با جمعيت  700>جمعيت ها مشاهده نشد. نهال هاي جمعيت هاي ارتفاعات پايين تر )

داشتند.  بيشتر  به رشد  تمايل  بالاتري     متر(  نهال  توليد  داراي  متوسط،  ارتفاعات  منشاء  از  هاي  از جمعيت  برخي  که  داد  نشان  نتايج 

بين منشاءهاي مختلف وجود نداشت.هستند. در مقابل، در طول اولين فصل رشد، تفاوت معني بقاء در  ل دوم،  در سا داري در ميزان 

براي به حداقل رساندن ميزان مرگ و مير نهال   نهال ها از ارتفاعات مياني و همچنين از منشاء بومي بيشترين ميزان بقاء را نشان داده اند.

بذري   ناحيه  همان  از  بذور  کاري،  براي جنگل  مي شود  توصيه  و  تعيين شد  ارتفاعي  )طبقه(  ناحيه  کاري، چهار  منظور جنگل  به  ها 

(Seed zone  تهيه، نهال توليد و جنگل کاري شود، زيرا عدم توجه به ناحيه بذري باعث افزايش مرگ و مير  و عدم موفقيت جنگل )

 کاري خواهد شد. 

 

 افراپلت؛ مقاومت به سرما؛ مبداء بذر؛ ناحيه بذري؛ توليد نهال :يد يواژگان کل
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 ها براي درمان عفونت هاي هلیکوباکتر پیلوري و پیشگیري از سرطان معده  پروبیوتیک
 3و رامين مفرح 2،1مجيد علي پور

 گروه بيولوژي سلولي و مولکولي، واحد بابل، دانشگاه آزاد اسلامي،بابل، ايران  

 مرکز تحقيقات جامع سلامت، واحد بابل، دانشگاه آزاد اسلامي،بابل، ايران 

 دانشکده پزشکي، واحد ساري، دانشگاه آزاد اسلامي ، ساري، ايران گروه درماتولوژي، 

  چکيده
درصد انسان ها زندگي    50هليکوباکتر پيلوري يک باکتري گرم منفي، ميکروآئروفيل و خميده يا مارپيچي است که در معده  

اين باکتري موجب بيماري هاي مختلفي ازجمله ورم معده، زخم معده و سرطان معده مي شود. بنابراين، ريشه کن    .مي کند

استفاده از چندين آنتي بيوتيک براي درمان و از بين بردن هليکوباکتر پيلوري و    .کردن اين باکتري از معده ضروري است 

طبيعي   فلور  تعادل  عدم  باعث  مقاوم  هاي  سويه  شودايجاد  مي  مانند   .روده  جديد  درماني  هاي  روش  از  استفاده  بنابراين 

است  برخوردار  اي  ويژه  اهميت  از  ها  پروبيوتيک  از  و    .استفاده  لاکتوباسيلوس  مانند  هايي  پروبيوتيک  حاوي  ماست 

کند مي  متعادل  را  گوارش  دستگاه  فلور  ميکرو  که  است  منا  .بيفيدوباکتريوم  و سبزيجات حامل  ها  ميوه  براي  عصاره  سبي 

،  Web of Sciences در اين تحقي  مقالات منتشر شده در منابع مختلف از جمله پايگاه هاي اطلاعاتي  .پروبيوتيک ها هستند

PubMed  ،Scopus  ،Elsevier  ،Wiley  ،Springer جستجوي موتورهاي  گرفت  Google Scholar و  قرار  بررسي    .مورد 

پروبيوتيک    .تر پيلوري، پروبيوتيک درماني، گاستريت و سرطان معده انجام شدجستجو با استفاده از کلمات کليدي هليکوباک

و  هيدروژن  پراکسيد  کوتاه،  زنجيره  با  اسيدهاي چرب  لاکتيک،  اسيد  از جمله  باکتريايي  ترکيبات ضد  از  مختلفي  انواع  ها 

مطالعات مختلف    .ر پيلوري ايفا کنندبنابراين مي توانند نقش مهمي در درمان عفونت هليکوباکت .باکتريوسين توليد مي کنند

هاي پديوکوکوس و ساکارومايسس بولاردي اثرات مهاري هاي لاکتوباسيلوس، بيفيدوباکتريوم، سويهنشان داده است که گونه

  ترکيبي از پروبيوتيک ها و آنتي بيوتيک ها در   .اندداشته موجودات زنده و آزمايشگاهي روي هليکوباکتر پيلوري در شرايط

پروبيوتيک ها با اتصال به سلول هاي اپيتليال و   .ريشه کني و درمان عفونت هاي ناشي از هليکوباکتر پيلوري موثرتر هستند

دهند مي  کاهش  را  التهاب  التهابي  ضد  هاي  سيتوکين  دفع  پيش   .کنترل  هاي  سيتوکين  ترشح  ساليواريوس  لاکتوباسيلوس 

 .باکتر پيلوري را در سلول هاي اپيتليال معده  مهار مي کندتحريک شده توسط هليکو  8التهابي اينترلوکين 

 

 سرطان معده ؛پروبيوتيک درماني ؛هليکوباکتر پيلوري ؛گاستريت  :يد يواژگان کل
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 ( در مبتلایان aارتباط بین پراکسیداسیون لیپید و سطح سرمی لیپوپروتئین )بررسی 

 به بیماري عروق کرونر 
،  ۶ محمدجعفر ملک ،5يدري، حافظ ح4يخان آباد  يجلال يبمانعل  ،3ي، آرش مراد* 2 ي، زهره عبدالوهاب 1يآبگرم يزهرا محمد 

 ۷ انينورآذر رضايو عل 3 يشهلا محمد گنج
 ران يمدرس، تهران، ا  تيدانشگاه ترب ،يدانشکده علوم پزشک ،يني بال يمي وشي گروه ب1

 ران يا  ن،يقزو يدانشگاه علوم پزشک  ر،يرواگ يغ يهاي ماري از ب  يريشگي پژوهشکده پ ک،ي متابول  يهاي ماري ب قاتيمرکز تحق 2
 ران ي تهران، ا ،زيست فناوريو  کيژنت  يمهندس يمل  پژوهشگاه ،يپزشک يوتکنولوژ ي پژوهشکده ب  ،يمولکول يگروه پزشک 3

 رانيا  زد،ي  ،يصدوق ديشه يدانشگاه علوم پزشک ،ي نيبال يمي وشيگروه ب 4
 ران ي سبزوار، سبزوار، ا يدانشگاه علوم پزشک ،يو مولکول يسلول قاتيمرکز تحق  5

 ران يتهران، ا  ،يبانک مل مارستانيب۶
 ران يا  ز،يتبر ز،يتبر  يدانشگاه علوم پزشک ،يدانشکده پزشک ،ينيبال يهاشگاه ي آزماو  يمي وشيگروه ب ۷

 

 چکيده
گزارش شده    ( علت اصلي مرگ و مير در کشورهاي توسعه يافته و در حال توسعه است. اخيراCADًبيماري عروق کرونر) 

هد   با  مطالعه  اين  است.  مرتبط  عروقي  قلبي  هاي  بيماري  و  آترواسکلروز  بروز  افزايش  با  اکسيداتيو  استرس  که  است 

ليپوپروتنين  Cبررسي ميزان سطوح ويتامين   در بيماران مبتلا به عروق کرونر و    (Lp (a))  (a)، اسيد اوريک، بيلي روبين و 

بيمار مبتلا   53مرد( و  19زن،  28فرد کنترل ) 47( انجام شد. اين مطالعه شامل MDAدئيد )ارتباط آنها با غلظت مالون دي آل

مرد( بود. نمونه هاي خون پس از ناشتايي يک شبه جمع آوري شد و سرم ها با سانتريفوژ با    38زن،    15به عروق کرونر )

کم جدا شدند. سطوح   طري  روش    MDAسرعت  ويتامين    TBARSاز  دي  Lp (a)و    Cو  فتومتري  طري   تروفنيل  نياز 

هاي معمول آزمايشگاهي بررسي  ( نيز با روشUAهيدرازين و الکتروايمونواسي تعيين شد. بيلي روبين تام و اسيد اوريک )

در مقايسه با گروه کنترل بالاتر بود    CADدر بيماران مبتلا به    Lp (a)و    MDAشد. نتايح نشان داد که ميانگين سطوح سرمي  

(MDA: 0.89±0.41 µmol vs. 0.66± 0.24 µmol, p<0.05), Lp (a): 35±20 mg/ml, vs. 26.2±14.6 mg/ml, p=<0.05  .)

 بين (vs. 0.830, p<0.05 1.030) . بود بيشتر کرونر عروق بيماران با مقايسه در کنترل گروه در کل روبين بيلي سطح ميانگين

 نبود. دارمعني روابط و هاتفاوت ساير داشت، وجود داريمعني معکوس رابطه بيماران MDA و C ويتامين روبين، بيلي حسطو 

 مقايسه در کرونر  عروق بيماران در داريمعني تفاوت   APOA1-75 (G/G, G/A, A/A) هاي ژنوتيپ  فراواني بين همچنين

به عنوان عوامل خطر مستقل براي    Lp (a)و    MDA. در نهايت، افزايش سطح سرمي  (P>0.05)نداشت   کنترل وجود گروه

و سن، بيلي روبين و    MDAبيماري عروق کرونر قلب شناخته شده است. ارتباط معناداري بين فاکتورهاي سطوح سرمي  

 در بيماران مبتلا به عروق کرونر مشاهده شد. Cويتامين  

 ويداتياکس استرس؛ (a) نيپوپروتنيل؛ عروق کرونر يماريب ي؛ عروق ي قلب  يها يماريب :يد يواژگان کل
 

 
Please cite this paper as: Mohammadi Abgarmi Z., Abdolvahabi Z., Moradi A., Jalali Khanabadi B., Heydari H., Malek M., 

Mohammad Ganji S., Nourazarian A. 2022. Correlation between lipid peroxidation and lipoprotein (a) levels in patients with 

coronary artery disease. J Genet Resour 8(2): 255-263. doi: 10.22080/jgr.2022.23478.1312. 


